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Zakladni informace k viru COVID-19 (zdroj:http://dfens-
cz.com/)

Koronavirus je RNA-virus, ktery se normalné $ifi predevSim pomoci pfimého kontaktu s postiZenou
osobou. Viry jsou béZzné odpovédné za asi 10-30% nemoci z nachlazeni na celém svété ale jejich
dominiem je zejména Asie. Nova varianta viru Wu-Chan (dale jen 2019-nCoV) je ovSem jina. Jednak
se Sifi kapénkovou infekci, Cili onemocnite mnohem snaz nez u jinych typt koronavirii a rovnéz
invazivita viru je nesrovnatelné vyssi. 2019-nCoV zpisobuje respiracni infekty, které asi ve 30 %
pfipadid mohou vyustit v pneumonii, ARDS a nésledné selhani jater a ledvin zfejmé mechanismem tzv.
,respiracniho (oxidativniho) vzplanuti“, coZ je (podobné jako tzv. Spanélské chripky) boufliva
nespecifickd imunitni reakce na antigen, se kterym se télo doposud nesetkalo. Mechanismus, pro€ virus
zpusobuje fatalni zakoncCeni nemoci, neni nicméné jeSté uspokojivé vysvétlen, nebot’ v pfipadé tzv.
respiraCniho vzplanuti by se fatality soustedily prevazné na mladé dospélé — v pripadé 2019-nCoV se
zd4, Ze fatality se soustieduji prevazné na lidi starSiho véku nad 70 let a pacienty s komorbiditami,
predevsSim COPD.

Na infekci jste schopni pfi zajiSténé zdravotni péci umirat 3-4 tydny na ventilatoru, pficemZ Vas
nejpravdépodobnéji zabije sepse nebo zminéné virem indukované komplikace jako ARDS nebo
hepatorenalni selhani. Pro velky nartist pripadl se tdaje o fatalité infekce mohou jesté upravovat, ale
zda se, Ze smrtnost je kolem 7% (13% Italie) pfipadd. Imunita v Ceské kotliné vii¢i viru neni Zadna, na
infekci neexistuje Zadny dcinny 1ék, vakciny, které néktera svétova pracovisté avizuji, mohou byt i pfi
nejvétsim urychleni vSech procesti hotovy ke komerénimu vyuZiti za rok — tedy mimo efektivni casové
okno, ve kterém se dé lidska populace vii¢i viru ochranit. Zadna antivirotika na virus nefunguji, i kdy?
v nemocnicich v Pekingu se pokouSeji pacienty 1éc¢it antivirotiky proti HIV. Udaje o fatalité
onemocnéni virem se mohou ménit jak nahoru, tak doll. Priznivé je, Ze C¢im pozdéji v pribéhu
epidemie se virem nakazite, tim méné agresivhim kmenem viru onemocnite a tim pravdépodobnéji se
uzdravite. Je to z divodu obecné biologické zéakonitosti, Ze se v pribéhu epidemie ,darwinisticky*
selektuji kmeny, které nechaji hostitele déle a castéji naZivu, aby predal infekci vice dalSim hostiteltim.
Relativni ,,etnické ¢istota“ Ceska a uzavfenost lokalnich komunit v tomto sméru jisté pomaha, prestoze
i u nas Ziji pocetnéjsi asijské komunity.

Epidemiologie

Diky zptisobu prenosu (Clovék na ¢lovéka, kapénkova infekce) a dalSim faktorim zminénym niZe je
kontagiozita viru enormni. To je obrovsky rozdil proti epidemii SARS z roku 2002-2003, ktera se Sifila
pouze pfimym kontaktem, a tedy bylo potfeba mnohem intenzivnéjSiho styku s nakaZenym, aby se
infekce prenesla. To u 2019-nCoV neplati, teoreticky staci projit kolem nakaZeného a k infekci muze
dojit. Inkubacni doba byla prozatim odhadnuta na 2-14 dni, pfiCemZ nemocny vylucuje virové
partikule a je schopen nakazit dalSiho hostitele jiZ pred zacatkem symptomi, coZ je dost nepriznivé,
nebot” prenaseci infekce si viibec nemuseji uvédomit, Ze virus prenaseji a projdou nepovsSimnuti vSemi
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kontrolami, které jsou zaméfeny na moZné prenaSeCe napriiklad na letiStich. K rychlému a
celosvétovému rozSifeni infekce prispély zejména oslavy cinského Nového roku a pocetna cinska
komunita v fadé zemi (severni Italie — pracovnici v tovarnach), ktera navstévuje ve svatcich ¢inskou
domovinu, coZ predstavuje nejvétsi kazdorocni presun lidi na svété a tim i presun infekce.

Tzv. R, (basic reproductive ratio), tedy pramérny poCet nakaZenych pomoci jednoho hostitele

(nemocnym ¢i v inkubac¢ni dob€) u vnimavé neproockované populace, byl doposud odhadnut na 4 — 8.
Pivodni R, bylo odhadnuto na 3,5 a Cislo se neustéle zvySuje. Je to Cislo podobné s priunicemi (5)

nebo planymi neStovicemi (10), horsi to maji spalnicky a pro zajimavost — chfipka ma 2,5, Ebola 1,5.
Doubling time epidemie (tedy cas, za ktery se poCet nakaZenych v ranych fazich infekce zdvojnasobi)
je 6,2 dne.

Genetika

2019-nCoV je RNA virus, tedy se zapisuje do genomu hostitelskych bunék reverzni transkriptazou.
Virus je z 96% geneticky shodny s virem napadajicim netopyry a 79,5% genomu je shodny s virem
SARS z roku 2003 (rozdil v genomu clovéka a o Simpanze jsou 4%). Samotny fakt, Ze virus ma geny
kddované RNA jej Cini nesmirné mutabilni podobné jako tfeba virus chfipky. RNA viru byla
sekvenovana a informace o genetice viru jsou rovnéz nesmirné zajimavé. Pfedevsim, uvnitfr viru se
nachazi inzertni sekvence pomérné slozitého genu kédujiciho protein, ktery se u koronaviri
podarilo detekovat viibec poprvé a ktery kéduje protein umoziujici velmi rychly prinik do
epitelialnich bunék dychaci soustavy. Pravé tento protein je odpovédny za jiné chovani viru a
jeho Sireni kapénkovou infekci a enormni nakazlivost. Dle nékterych nepotvrzenych informaci se
jedna o sekvenci velmi podobnou, jaka se nachazi u viru HIV-1 (kapsidovy protein gp120), i kdyz
jiné zdroje hovori o tom, Ze podobné sekvence se nachazi i u jinych virti. Pravé proto se také
lékari pokouseji infekci 1é¢it antivirotiky pouzivanymi proti HIV.

Tato vlastnost viru, dala vzniknout nékterym konspiracnim teoriim. Rada lidi vcetné insidert
zabyvajicich se virologii a genetickymi manipulacemi véri, Ze tak sloZity funk¢ni protein nemohl virus
ziskat nahodné mutaci ¢i rekombinaci, ale pouze arteficielni genovou manipulaci.

Projevy variruji od zcela bezptiznakového pribéhu az po ARDS a hepatorenédlni selhani. Virus v
nepriznivych podminkach mimo hostitele pretrva 9 dni. DokaZe se prenést kaslem a kapénkami na
Ctyfmetrovou vzdalenost. Doubling time infekce je 3-6 dni (v Italii nyni za 1 den doSlo k zdvojnasobeni
poctu pripadi, ale to miZe byt diky statistické volatilité nebo prosté zacali intenzivnéji testovat). Podil
zavaznych pribéhi infekce je v tuto chvili do 10% (potvrzuje se postupnd atenuace viru pfi Siteni
populaci, jak jsme tvrdili v pfedchozim ¢lanku, coZ je moc dobte), Smrtnost je v tuto chvili zhruba 3,4-
6% (zaleZi jak se smrtnost onemocnéni pocita a ve které zemi, nebot” doposud mame pouze netiplna
data a fada onemocnéni jesté probihd a nezname kompletni vysledek pribéhu (nastrojem na vypocet
miiZze byt kupf. Kaplan-Meierova analyza nebo Coxova regrese, nebo Breslowliv model preziti) — tedy
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umira skoro polovina lidi, ktefi zavaZzné onemocni, coZ odpovida udavané 30-60% smrtnosti na ARDS.
Smrtnost a pribéh nemoci jsou vSak striktné vazany na vék a komorbidity — Cili o celkové mortalité lze
hovorit pouze ve vztahu k populaci, kterou postihne a k véku pacientd.

Jind mortalita bude v Africe, kde je primérny vék doZiti 60 let a v demografickém stromu prevazuji
mladsi rocniky a jina bude kupfikladu v Italii. Mnohem hiife na tom také budou lidé s prexistujicimi
komorbiditami, naptiklad kardiaci, kufaci, lidé s plicnimi onemocnénimi a imunodeficientnimi stavy.

Je ovSem také otazka, jaka je vlastné smrtnost onemocnéni koronavirem a kolik procent nakazy probiha
ve formé kritického ARDS. Je mozné, Ze vétSina pripadi nékazy probiha inaparentné, tedy
bezpfiznakové. To je typické zejména u déti a data, na kterych by to Slo modelovat, nejsou verejné k
dispozici. Smrtnost se totiZ vypocitava jako pocet zemrelych na nadkazu ku poctu nakaZenych. Pocet
zemrelych je s velkou mirou jistoty znam. Co ovSem zndmo neni, je poCet nakaZenych, protoZe tato
hodnota je pozitivné dana pouze poctem téch, ktefi byli na ndkazu pozitivné testovani. Pocet
nakazenych miZze byt pritom vyssi a to nasobné i o fady, coZ by pfirozené smrtnosti mohlo pohnout
smérem dolt a to signifikantné.

Symptomy ,, Wuchanské chripky “

Nemoc vyvolana koronavirem 2019-nCoV (SARS-CoV-2) byla pojmenovana politicky korektné
COVID-19 poté, co politicky korektni neomarxisticti aktivisté oznacili nazev ,Wuchanska chripka“
referujici k mistu vzniku jako rasisticky a nenavistny a naruSujici pokojné multikulturni souZiti.
Symptomy COVID-19 jsou celkem uniformni a vykazuji nékteré odchylnosti od nemoci z nachlazeni a
béZné chripky:

Pfiznak giancél\l]?:uesl Chfipka (influenzavirus A) goo\\/{ 12[))_19 (SARS-
Teplota nad 38 st. Ne Ano Ano

Ertl);szn kloubi a svald, Ano Ano Nekdy

Suchy drazdivy kaSel Ne Ano Ano

DuSnost Ne Ne Nékdy

Ucpany nos, ryma Ano Casto Ztidka

Bolesti hlavy Ano Casto Z¥idka

Samotnému onemocnéni predchazi 2-14 dni inkubacni doby. Pacient zacina byt infek¢ni cca 1-3 dny
pred vypuknutim pfiznaki, kdy aktivné virus vylucuje a miiZe jej prenaset na své okoli. Nasleduje asi
desetidenni obdobi, kdy se nemoc projevuje dominantné jako horecka kombinovana se suchym
draZzdivym kaSlem. Asi za tyden aZz 10 dni se onemocnéni ,lame“. Bud se zaCne pacientovi stav
zlepSovat a do 3 tydni se uzdravi, nebo dojde k dalSimu prohloubeni symptomti a pacient se v diisledku
rozvoje ARDS za¢ina dusit. Cetnost progrese do ARDS je moZné odhadnout od 6% do 10%. Rychlost
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zhorSovani priznaki je pfitom predzvésti Spatné prognozy. V pripadé rozvoje dusnosti je asi za 4-7 dni
nutna hospitalizace na JIP se zavedenim invazivni umélé plicni ventilace (UPV) ve specialnim rezimu
(ten se méni v souvislosti s dalSim pribéhem, ale je obecné charakterizovan tlakové Fizenou ventilaci s
plateau (tzv. IRV) s event. PEEP (positive end expiratory pressure) ve snaze udrZet oteviené plicni
sklipky. Pokud tento rezim nepomtiZe, mtiZe se jako péce posledni volby pouzit ECMO (extracorporeal
membrane oxygenation, mimotélni oxygenace) — téchto extrémné drahych pristroji je ovSem velmi
malo a rozhodné nevyjdou na kazdého.

V pripadé, Ze se kviili rozvoji ARDS dostane nékdo z VaSich blizkych do nemocnice, 1écba se provadi
pomoci kortikoterapie, terapie umélym surfaktantem, antibiotiky k zabranéni sekundarni bakterialni
infekce a dopliiovanim hladiny krystaloidi k ochrané funkce ledvin a udrZovani iontové rovnovahy,
eventualni katecholaminové podpore a nékterymi dalSimi postupy.

UPV mitiZe trvat rizné dlouhou dobu, ale obvykle se rozhodne do 3 tydnii a pacient se bud’ zotavi, nebo
zemie. Béhem téchto 3 tydnti mutze byt nutné provést pacientovi chirurgickou nebo perkutanni
tracheotomii. Kvalita 1ékafské péce pritom rozhodne, jestli zemie 30% nebo 60% nemocnych a je to
dobfte vidét i na datech z jednotlivych zemi. Umira se na sepsi a multiorganové selhani v disledku
sekundarnich bakterialnich infekci nebo na hepatorenalni selhani nebo na srdecni selhani v
dusledku nekrézy myokardu, ktera nastava primym tacinkem viru u predisponovanych jedinci.

Odbornici zjistili, ktera krevni skupina je vice ohrozena
koronavirem

Podle ¢lanku skupiny ¢inskych védcd, ktery byl uvefejnén na webovych strankach preprint lékarskych
vyzkumii Medrxiv, jsou lidé s krevnim typem II (A) nejvice zranitelni a Castéji neZ jini jsou ohroZeni
nakazou novym koronavirem.

Cinsti védci provedli cileny vyzkum, aby zjistili, zda existuje souvislost mezi krevni skupinou pacientti
a jejich citlivosti vii¢i novému typu koronaviru. Odebrali vzorky od 2173 pacientii ze tfi nemocnic ve
Wu-chanu a Sen-¢enu, u nichZ byl potvrzen COVID-19, z nichZ 206 vzorkii patfilo lidem, ktefi zemfreli
na koronavirus.

Védci nejprve zkoumali kontrolni skupinu 3 694 zdravych obyvatel Wu-hanu a zjistili, Ze je mezi nimi
33,84 % s krevni skupinou I (0), 32,16 % - s I (A), 24,90 % - s 11 (B), 9,10 % - s IV (AB). Testy 1775
infikovanych pacientti z nemocnice Jintan (vCetné 206 zemrelych) ukazaly, ze 25,80 % bylo s krevni
skupinou I (0), 37,75 % s II (A), 26,42 % s 111 (B), 10,03 % s IV (AB).

Priizkumy dal$ich 398 pacienti z jiné nemocnice ve Wu-chanu a nemocnice v Sen-¢enu ukazaly
podobné vysledky.
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Védci dospéli k zaveéru, Ze zranitelnost viici COVID-19 do jisté miry zavisi na krevni skupiné: pro lidi

Zdroj: https://cz.sputniknews.com/svet/2020031711664468-odbornici-zjistili-ktera-krevni-

vewrs

skupina-je-vice-ohrozena-koronavirem/

Podle analyzy krevnich skupin dle rozloZeni v populaci viz nasledujici tabulka:

Zdroj: https://www.babymed.com/pregnancy/blood-type-and-rh-rhesus-status-countries

ABO and Rh blood type distribution by country (population averages)

Country

Argentina
Australia
Austria
Bahrain
Bangladesh
Belgium
Bolivia
Brazil
Canada
Cambodia
Cameroon
Chile
China
Czech Republic

Denmark

Dominican Republic 46.2%

Egypt
Estonia
Ethiopia
Finland
France
Germany
Guinea

Hong Kong

o+ A+ B+ AB+ O- A- B- AB- Overall Rh-  Overall Rh-
Positive Negative

45.40% 34.26% 8.59% 2.64% 8.40% 0.44% 0.21% 0.06% 90.89%
40.00% 31.00% 8.00% 2.00% 9.00% 7.00% 2.00% 1.00% 81.00%
30.00% 33.00% 12.00% 6.00% 7.00% 8.00% 3.00% 1.00% 81.00%
48.48% 19.35% 22.61% 3.67% 3.27% 1.33% 1.04% 0.25% 94.11%
31.18% 21.44% 34.58% 8.85% 1.39% 0.96% 0.96% 0.64% 96.05%
38.00% 34.00% 8.50% 4.10% 7.00% 6.00% 1.50% 0.80% 84.60%
51.62%29.45%  10.11%1.15% 4.39% 2.73% 0.54% 0.10% 92.2%
36.00% 34.00% 8.00% 2.50% 9.00% 8.00% 2.00% 0.50% 80.50%
39.00% 36.00% 7.60% 2.50% 7.00% 6.00% 1.40% 0.50% 85.10%
46.70% 27.20% 18.50% 4.90% 1.30% 0.80% 0.50% 0.10% 97.30%
42.80% 38.80% 12.00% 3.30% 1.40% 1.20% 0.40% 0.10% 96.90%
85.60% 8.70% 3.35% 0.99% 1.20% 0.10% 0.05% 0.10% 98.64%
47.70% 27.80% 18.90% 5.00% 0.30% 0.20% 0.10% 0.03% 99.40%
27.00% 36.00% 15.00% 7.00% 5.00% 6.00% 3.00% 1.00% 85.00%
35.00% 37.00% 8.00% 4.00% 6.00% 7.00% 2.00% 1.00% 84.00%

264% 169% 3.1% 3.7% 2.1% 1.4% 0.2% 92.6%
52.00% 24.00% 12.40% 3.80% 5.00% 2.00% 0.60% 0.20% 92.20%
29.50% 30.80%20.79% 6.40% 4.30% 4.50% 3.00% 0.90% 66.70%
39.00% 28.00% 21.00% 5.00% 3.00% 2.00% 1.00% 1.00% 93.00%
27.00% 38.00% 15.00% 7.00% 4.00% 6.00% 2.00% 1.00% 87.00%
36.00% 37.00% 9.00% 3.00% 6.00% 7.00% 1.00% 1.00% 85.00%
35.00% 37.00% 9.00% 4.00% 6.00% 6.00% 2.00% 1.00% 85.00%
46.88% 21.64% 22.86% 4.52% 2.00% 0.90% 1.00% 0.20% 95.90%
41.51% 26.13% 25.34% 6.35% 0.32% 0.17% 0.14% 0.05% 99.33%
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9.11%
19.00%
19.00%

5.89%

3.95%
15.30%

7.8
19.50%
14.90%

2.70%

3.10%

1.45%

0.63%
15.00%
16.00%

7.4%

7.80%
12.70%

7.00%
13.00%
15.00%
15.00%

4.10%

0.68%


https://www.babymed.com/pregnancy/blood-type-and-rh-rhesus-status-countries
https://cz.sputniknews.com/svet/2020031711664468-odbornici-zjistili-ktera-krevni-skupina-je-vice-ohrozena-koronavirem/
https://cz.sputniknews.com/svet/2020031711664468-odbornici-zjistili-ktera-krevni-skupina-je-vice-ohrozena-koronavirem/

Iceland
India
Indonesia
Iraq

Ireland
Israel

Italy
Jamaica
Japan
Kenya
Korea
Lebanon
Libya
Malaysia
Mauritania
Mexico
Mongolia
Nepal
Netherlands
New Zealand
Nigeria
Norway
Pakistan
Peru
Philippines
Poland
Portugal
Russia
Saudi Arabia
Serbia
South Africa
Spain
Sweden
Switzerland

Syria

47.60%
27.85%
36.82%
32.20%
47.00%
32.00%
40.00%
47.00%
29.90%
45.60%
36.60%
38.40%
42.64%
34.32%
46.30%
55.79%
56.40%
35.20%
39.50%
38.00%
51.30%
34.00%
24.63%
70.00%
36.90%
31.00%
36.20%
46.00%
48.00%
31.92%
39.00%
36.00%
32.00%
26.00%
43.00%
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26.40%
20.80%
25.87%
25.00%
26.00%
34.00%
36.00%
23.00%
39.80%
25.20%
32.80%
32.30%
28.86%
30.35%
26.68%
29.90%
27.70%
28.30%
35.00%
32.00%
22.40%
42.50%
20.60%
18.40%
28.90%
32.00%
39.80%
31.00%
24.00%
35.28%
32.00%
34.00%
37.00%
37.00%
30.00%

9.30%
38.13%
28.85%
25.60%

9.00%
17.00%

7.50%
20.00%
19.90%
21.10%
21.00%

9.40%
11.16%
27.36%
17.46%

8.00%
10.90%
27.10%

6.70%

9.00%
20.70%

6.80%
34.43%

7.80%
26.90%
15.00%

6.60%

9.00%
17.00%
12.60%
12.00%

8.00%
10.00%
13.00%
14.00%

1.60% 8.40% 4.60%

8.93% 1.43% 0.57%

7.96% 0.18% 0.13%
7.40% 3.60% 2.70%
2.00% 8.00% 5.00%
7.00% 3.00% 4.00%
2.50% 7.00% 6.00%
3.00% 3.50% 2.00%

9.90% 0.15% 0.20%
4.20% 1.80% 1.00%
9.00% 0.40% 0.20%

3.20% 7.70% 6.50%
4.50% 6.26% 4.24%
7.46% 0.17% 0.15%
3.85% 2.80% 1.60%
1.63% 2.70% 1.50%
4.96% 0.60% 0.30%
8.60% 0.30% 0.20%
2.50% 7.50% 7.00%
3.00% 9.00% 6.00%
2.60% 1.60% 0.70%
3.40% 6.00% 7.50%
9.52% 4.17% 2.66%
1.60% 1.40% 0.50%
6.97% 0.10% 0.10%
7.00% 6.00% 6.00%
2.90% 6.00% 6.60%
2.10% 6.00% 4.00%
4.00% 4.00% 2.00%
4.20% 6.08% 6.72%

3.00% 7.00%

5.00%

2.50% 9.00% 8.00%

5.00% 6.00%

7.00%

7.00% 5.00% 6.00%
3.70% 5.00% 3.00%
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1.70%
1.79%
0.15%
2.70%
2.00%
2.00%
1.50%
1.00%
0.10%
0.90%
0.09%
1.70%
1.64%
0.14%
1.10%
0.40%
0.10%
0.20%
1.30%
2.00%
0.60%
1.20%
3.57%
0.28%
0.10%
2.00%
1.10%
1.00%
1.00%
2.40%
2.00%
2.00%
2.00%
4.00%
1.00%

0.40%
0.49%
0.04%
0.90%
1.00%
1.00%
0.50%
0.50%
0.05%
0.02%
0.03%
0.70%
0.67%
0.04%
0.20%
0.08%
0.04%
0.10%
0.50%
1.00%
0.10%
0.60%
0.45%
0.02%
0.03%
1.00%
0.50%
0.90%
0.30%
0.80%
1.00%
0.50%
1.00%
2.00%
0.30%

84.90%
95.71%
99.50%
90.20%
84.00%
90.00%
86.00%
93.00%
99.50%
96.10%
99.40%
83.30%
87.16%
99.49%
94.29%
95.32%
99.96%
99.20%
83.70%
82.00%
97.00%
86.70%
89.18%
97.80%
99.67%
85.00%
85.50%
88.10%
93.00%
84.00%
86.00%
80.50%
84.00%
83.00%
90.70%

15.10%
4.28%
0.50%
9.90%

16.00%

10.00%

15.00%
7.00%
0.50%
3.72%
0.72%

16.60%

12.81%
0.50%
5.70%
4.68%
1.04%
0.80%

16.30%

18.00%
3.00%

15.30%

10.85%
2.20%
0.33%

15.00%

14.20%

11.90%
7.30%

16.00%

15.00%

19.50%

16.00%

17.00%
9.30%
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Taiwan 43.90% 25.90% 23.90% 6.00% 0.10% 0.10% 0.01% 0.02% 99.70% 0.23%
Thailand 40.80% 16.90% 36.80% 4.97% 0.20% 0.10% 0.20% 0.03% 99.47% 0.53%
Turkey 29.80% 37.80% 14.20% 7.20% 3.90% 4.70% 1.60% 0.80% 89.00% 11.00%
United Arab Emirates 44.10% 21.90% 20.80% 4.30% 4.30% 2.10% 2.00% 0.40% 91.10% 8.80%
United Kingdom 37.00% 35.00% 8.00% 3.00% 7.00% 7.00% 2.00% 1.00% 83.00% 17.00%
United States 37.40% 35.70% 8.50% 3.40% 6.60% 6.30% 1.50% 0.60% 85.00% 15.00%

0.00% 0.00%
Weighted mean 33.60% 25.40% 26.80% 6.50% 3.10% 2.40% 1.50% 0.51% 92.30% 7.51%

Nejvice jsou ohroZeni lidé v téchto statech:

Skupina A (Rh+/-) %
Stat zastoupeni v populaci
Rakousko 41
Belgie 40
Brazilie 42
Kanada 42
Ceska republika 42
Dansko 44
Finsko 44
Francie 44
SRN (Némecko) 43
Italie 42
Nizozemsko 42
Norsko 50
Polsko 38
Portugalsko 47
Srbsko 42
Spanélsko 42
Svédsko 44
Svycarsko 43
UK 42
USA 42

Korelace dat se skutecnosti je dech berouci. V podstaté jsou ohrozeny evropské zemé s piivodnim
obyvatelstvem a zemé do kterych historicky migrovali obyvatele Evropy.

Verze 1.2
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Celosvétova statistika nakazenych k 23. 3. 2020 21:00.

Zdroj: https://www.worldometers.info/coronavirus

Country,
Other

China
tal
USA

E

I
=
=

Germany
Iran

France

S. Korea
Switzerland
UK
Netherlands

Australia
Brazil
Malaysia
Denmark
Israel
Turkey
Czechia
Ireland
Japan
Ecuador
Luxembourg
Pakistan
Poland

Chile
Thailand
Diamond Princess
Finland
Greece
Iceland

Total
Cases

81,093
63,927
41,569
33,089
29,056
23,049
19,856
8,961
8,547
6,650
4,749
4,468
3,743
2,547
2,060
2,046
2,035
1,717
1,629
1,518
1,450
1,442
1,236
1,236
1,125
1,101
981
875
873
749
746
721
712
700
695
588

New
Cases

+39
+4,789
+8,023
+4,321
+4,183
+1,411
+3,838
+64
+1,073
+967
+545
+886
+342
+162
+460
+112
+565
+108
+83
+212
+55
+371

+116
+219

+192
+77
+97
+115
+114
+122

+74
+71
+20

Total New
Deaths Deaths

3,270
6,077

504
2,207
118
1,812
860
111
118
335
213
21
88
10

23
25
23
7
25
14 +4
24 +11
1
30
1
6
41
18
+1
+1
+1

= 0 = N & X

-

—
]
=
@
N
m
+
= N
No

Total
Recovered

72,703
7,432
187
3,355
422
8,376
2,200
3,166
131
135

320
88

159

41

567
10
29
51

Active
Cases

5,120
50,418
40,878
27,527
28,516
12,861
16,796

5,684

8,298

6,180

4,534

4,438

3,254

2,531

2,023

2,005

1,692

1,622

1,602

1,345

1,425

1,400

1,206

1,229

1,114

825
960
861
854
728
733
668
137
689
649
536

Serious,
Critical

1,749
3,204
1,040
2,355

23

2,082
59
141
20
435
14
322
41
47
104

1
18
57
55
29

19
29
49

15
13
35
14

Tot Cases/
1M pop

56
1,057
126
708
347
274
304
175
988
98
277
496
323
470
202
203
54
67
8
47
250
167
15
115
228

56
1,398

20
39
10

126
67
1,723
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https://www.worldometers.info/coronavirus/country/greece/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/poland/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/ireland/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/denmark/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/malaysia/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/brazil/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/australia/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/canada/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/sweden/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/portugal/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/norway/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/belgium/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/austria/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/netherlands/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/uk/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/switzerland/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/south-korea/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/france/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/iran/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/germany/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/spain/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/us/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/italy/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/china/
https://www.worldometers.info/coronavirus

Country,
Other

Indonesia
Romania
Saudi Arabia
Singapore
Qatar

India
Philippines
Slovenia
Russia
South Africa
Peru
Bahrain
Hong Kong
Estonia
Egypt
Mexico
Croatia
Panama
Colombia
Lebanon
Iraq
Argentina
Serbia
Dominican Republic
Algeria
Bulgaria
UAE
Taiwan
Armenia
Kuwait

San Marino
Slovakia
Latvia
Hungary
Lithuania
Costa Rica
Uruguay
Morocco
North Macedonia
Andorra

Total
Cases

579
576
562
509
501
499
462
442
438
402
395
377
356
352
327
316
315
313
277
267
266
266
249
245
230
201
198
195
194
189
187
186
180
167
160
158
158
143
136
133
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New
Cases

+65
+143
+51
+54
+7
+103
+82
+28
+71
+128
+32
+43
+38
+26

+65
+61

+46
+19
+33

+27
+43
+29
+14
+45
+26

+1
+12

+1
+41
+36
+17
+24

+28
+21
+20

Total New
Deaths Deaths
49 +1
7 +4
2
10 +3
33 +8
3 +1
1
5
2
4
14
2
1
3
3
4
23
4
2
3
17
3
2
2
20
7
1
2
4
2
1

Verze 1.2

Total
Recovered

30
73
19
152
33
34
18

17
4

1
164
100

56

L W = U1 &

62

27

65

41
28

30

9

Active
Cases

500
496
543
355
468
455
411
439
420
398
389
211
252
348
257
310
309
309
271
255
181
235
244
242
148
195
155
165
192
159
163
179
179
144
158
154
158
134
133
131

Serious,
Critical

15

14

12

19

12

13

N = = NN = &

Tot Cases/
1M pop

30
16
87
174
0.4

213

12
222
47
265

77
73

39

28
23

29
20

65
44
5,511
34
95
17
59
31
45

65
1,721
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https://www.worldometers.info/coronavirus/country/algeria/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/iraq/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/china-hong-kong-sar/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/philippines/
https://www.worldometers.info/coronavirus/country/indonesia/

Country,
Other

Bosnia and
Herzegovina

Jordan
Vietnam
Faeroe Islands
Cyprus
Moldova
Malta
Albania

New Zealand
Burkina Faso
Sri Lanka
Brunei
Tunisia
Cambodia
Belarus
Venezuela
Ukraine
Azerbaijan
Réunion
Senegal
Oman
Kazakhstan
Georgia
Palestine
Guadeloupe
Cameroon

Liechtenstein

Trinidad and Tobago

Uzbekistan
Martinique
Afghanistan
Cuba

Mauritius

DRC

Nigeria
Channel Islands
Bangladesh
Puerto Rico

Guam

Total
Cases

131

127
123
118
116
109
107
104
102
99
97
91
89
87
81
77
73
72
71
67
66
62
61
59
58
56
51
51
46
44
40
40
36
36
36
36
33
31
29
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New
Cases

+5

+15
+10

+3
+21
+15
+17
+15

+24
+15
+3
+14
+3
+5
+7

+7
+7

+11
+2
+7

+16
+14
+1
+3

+5
+8
+6
+6
+4
+6
+8
+2

Total
Deaths

1

— e N e e e

N W

New
Deaths

Verze 1.2

Total
Recovered

2

1
17
14

N NN W

N = NN U

22

15

10

17

17

Active
Cases

128

126
106
104
112
106
105
98
102
90
95
89
85
85
59
62
69
61
70
62
49
62
53
42
57
54
51
51
46
43
38
39
34
35
33
36
25
28
28

Serious,
Critical

1

N = W W

Tot Cases/
1M pop

40

12
1
2,415
96
27
242
36
21
5

5
208

NN W e 1 &®

79

13

15
12
145

1,338
36

117

28
0.4
0.2

207
0.2
1
172
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Montenegro
Bolivia
Honduras
Macao

Ivory Coast
Ghana
Monaco
Paraguay
Mayotte
Guatemala
French Guiana
Guyana
Jamaica
Rwanda
French Polynesia
Togo

Barbados

U.S. Virgin Islands
Kenya
Kyrgyzstan
Gibraltar

Isle of Man
Maldives
Madagascar
Tanzania
Ethiopia
Mongolia
Aruba
Equatorial Guinea
New Caledonia
Seychelles
Bermuda

Haiti

Gabon

Saint Martin
Suriname
Curacao
Bahamas
Greenland
Guinea

Total
Cases

27
27
27
25
25
24
23
22
21
20
20
19
19
19
18
18
17
17
16
16
15
13
13
12
12
1

j—
(=}
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New
Cases

+6
+3
+1
+3
+11
+1

+10
+1
+2

+2
+3
+11
+1
+2
+8

+9

+3
+4

+4

+1

+2

Total New
Deaths Deaths

1

Verze 1.2

Total
Recovered

10

Active
Cases

26
27
27
15
23
23
22
21
21
19
14
18
16
19
18
18
17
17
16
16
10
13

8
12
12
11

[
(=]

A A A WU A SODSEIS OO

Serious,
Critical

Tot Cases/
1M pop
43
2

39
0.9
0.8

586

77

67
24

64

59
163
0.3

445
153
24
0.4
0.2
0.10

84

28
71
96
0.5

129

24
10
70
0.3
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Country,
Other

Namibia
Eswatini
Cayman Islands
Zimbabwe
Angola

Antigua and Barbuda

Cabo Verde
CAR

Congo

El Salvador
Fiji

Liberia

St. Barth
Saint Lucia
Zambia
Gambia
Sudan

Nepal

Benin
Bhutan
Mauritania
Myanmar
Nicaragua
Niger

Sint Maarten
Belize

Chad
Djibouti
Dominica
Eritrea
Grenada
Vatican City
Montserrat
Mozambique
Papua New Guinea

St. Vincent
Grenadines

Somalia
Syria
Timor-Leste

Total
Cases

=t e ) e = NN NN NDNDNMNMDNDNMNDNWWWWWWWWWWWWWSsS

—
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New
Cases

+1

+1

+2

+1

+1

+1

+1

+2

+1
+1

Total New Total Active  Serious, Tot Cases/
Deaths Deaths Recovered Cases  Critical 1M pop

46
0.2
0.09
31

1
+ [

0.6
0.5
0.5

0.6
304
16
0.2
0.8
0.05
0.07
0.2

1
1

0.4
0.04
0.3
0.08
47

0.06

14
0.3

1,248
200
0.03
0.1

= e e e e e e e e e NN N N N NN oW W W W W W www w w NN &S

J—
o

0.06
0.06
0.8
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Country, Total New Total New Total Active  Serious, Tot Cases/
Other Cases Cases Deaths Deaths Recovered Cases  Critical 1M pop
Turks and Caicos +1 26
Uganda 0.02
Total: 373,122 35692 16,314 101,387 255421 12211  47.9
Situace k 27. 3. 2020
Country, Total New Total New Total Active Serious, Tot Cases/ Tot Deaths/
Other Cases Cases Deaths Deaths Recovered Cases Critical 1M pop 1M pop
usa 100,514 +15,079 1,546 2,465 96,503 2,463 304 5
Italy 86,498 +5,909 9,134 10,950 66,414 3,732 1,431 151
China 81,340 +55 3,292 74,588 3,460 1,034 57 2
Spain 64,285 +6,499 4,940 9,357 49,988 4,165 1,375 106
Germany 50,871 +6,933 342 +75 6,658 43,871 23 607 4
France 32,964 +3,809 1,995 5,700 25,269 3,787 505 31
Iran 32,332 +2,926 2,378 11,133 18,821 2,893 385 28
UK 14,543  +2,885 759 135 13,649 163 214 11
Switzerland 12,928 +1,117 231 +39 1,530 11,167 203 1,494 27
5. Korea 9,332 +91 139 4,528 4,665 59 182 3
Netherlands 8,603 +1,172 546 3 8,054 761 502 32
Austria 7,657 +748 58 225 7,374 128 850 [
Situace k 28. 3. 2020
Country, Total New Total New Total Active Serious, Tot Cases/ Deaths/ 15t
Other Cases Cases Deaths Deaths Recovered Cases Critical 1M pop 1M pop case
World 658,347  +62,035 30,460 +3,119 141,419 486,468 25,248 845 3.9 Jan10
USA 120,204 +16,078 1,997 3,229 114,978 2,666 363 6 Jan 20
Italy 92,472 +5,974 10,023 12,384 70,065 3,856 1,529 166  Jan29
China 81,394 +54 3,295 74,971 3,128 886 57 2 Janlo
Spain 72,469 +6,750 5,826 12,285 54,358 4,165 1,550 125 Jan 30
Germany 57,695 +6,824 433 85,451 48,781 1,581 689 5 Jan 28
France 37,575 +4,611 2,314 5,700 29,561 4,273 576 35 Jan 23
Iran 35,408 +3,076 2,517 11,679 21,212 3,206 422 30 Febls
UK 17,089 +2,546 1,019 135 15,935 163 252 15 Jan 30
Switzerland 14,076 +1,148 264 1,530 12,282 301 1,626 31 Feb 24
Netherlands 9,762 +1,159 639 3 9,120 761 570 37 Feb 26
S. Korea 9,478 +146 144 4,811 4,523 59 185 3 Jan13
Belgium 9,134 +1,850 353 1,063 7,718 789 788 30 Feb 03
Verze 1.2
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Situace k 29. 3. 2020

Country,
Other

Switzerland
Netherlands

Belgium

Total
Cases

710,282
135,502
97,689
81,439
78,799
60,659
40,174
38,309
19,522
14,829
10,866

10,836

New
Cases

+47,200
+11,924
+5,217
+45
+5,564
+2,964
+2,599
+2,901
+2,433
+753
+1,104

+1,702

Analyza genomu viru COVID-19

Total
Deaths

33,550
2,384
10,779
3,300
6,606
482
2,606
2,640
1,228
300
771

431

New
Deaths

+2,694

Total
Recovered

150,734
4,378
13,030
75,448
14,709
9,211
7,202
12,391
135
1,595
250

1,359

Verze 1.2

Active
Cases

525,998
128,740
73,880
2,691
57,484
50,966
30,366
23,278
18,159
12,934
9,845

9,046

Serious,
Critical

26,703
2,948
3,906

742
4,165
1,979
4,632
3,206

163

301

972

867

Tot Cases/
1M pop

91.1
409
1,616
57
1,685
724
615
456
288
1,713
634

935

Deaths/
1M pop

4.3

7

178

141

40

31

18

35

45

37

1 st

case
Jan 10
Jan 20
Jan 29
Jan 10
Jan 30
Jan 26
Jan 23
Feb 18
Jan 30
Feb 24
Feb 26
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Pro zajimavost : 13. 11. 2015 byl uverejnény clanek

Chiméricky netopyri virus rozviril obavy z vyzkumu
Zdroj: http://www.gate?biotech.cz/chimericky-netopyri-virus-rozviril-obavy-z-vyzkumu/

Duvtipny experiment, pii némz vytvorili hybridni verzi netopyfiho koronaviru, tedy viru z
piibuzenstva SARS (Severe Acute Respiratory Syndrome), opét vyvolal dohady. Stoji pokusy s
umeélymi viry, schopnymi se Sitit mezi lidmi, za to riziko?

Séf vyzkumu Ralph Baric z Univerzity Severni Karoliny v Chapel Hill a jeho kolegové studovali virus
SHCO014, ktery infikuje cinské vrapence. Béhem toho vytvofili chiméru, virus s povrchovym
proteinem viru SHC014 a s vnitfnostmi viru SARS. Tahle chiméra infikovala lidské bunky
dychacich cest a badatelé prokazali, Ze se povrchovy protein viru SHC014 muze vazat na klicovy
receptor bunék a pronikat tak dovnitf. Chiméricky virus také dovede infikovat buiky mysi, ale
nezabiji je.

Naprostd vétSina koronavirti se na dotycny receptor lidskych bunék nedovede navazat. Virus
SHCO014 ale neni prvnim, o némzZ to vime. Védci v roce 2013 objevili jiny koronavirus, ktery to
zvladne. Shodou okolnosti pochazi ze stejné Cinské populace vrapencti. Jak se zda, nékteré netopyri
koronaviry jsou schopné primo infikovat clovéka, aniZz by k tomu potiebovaly néjakého
mezihostitele.

Ze svéta se ale ozyvaji virologové, ktefi si nejsou jisti, jestli vysledky takového vyzkumu
ospravedlnuji riziko, které jej doprovazi. Podle Simona Waina-Hobsona z patiZského Pasteurova
institut je sice obtizné v takovém pripadé zhodnotit realné riziko, chiméra koronaviru se ale
kaZzdopadné velmi dobfe mnozi v lidskych bunkach. Kdyby se pry takovy virus dostal ven, tak se
neda odhadnout, co natropi.

Autor: RNDr. Stanislav Mihulka, Ph.D.

Analyza podle zjisténich indicii

V médiich se objevuji informace, Ze virus nemohl vzniknou evolu¢nim vyvojem, ale Ze byl vytvoren v
laboratofi. Piivodcem mtizou byt laboratofe z USA, Ciny nebo Ruska. Nejvétsi znalosti a zkuSenosti v
oblasti biotechnologii ma USA.

Pro analyzu jsou dtleZita vstupni dat a témi je genetickd informace viru COVID-19. Byla stanovena
hypotéza, Ze tento virus obsahuje fragmenty genomu viru HIV. Dostupné jsou informace genomu
viru HIV-1 a HIV-2. Virus COVID-19 (SARS-CoV-2) je také jiZ sekvenovan. Jak uZ bylo uvedeno
jedna se o virus s velkou mutagenitou, ale klicové Fidici sekvence ztistavaji témér nezménéné.
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Zdrojova data jsou cerpana z https://www.ncbi.nlm.nih.gov/Taxonomy/Browser/wwwtax.cgi?
id=2697049.

NCBI - National Center for Biotechnology

National Center for Biotechnology Information (NCBI) neboli Narodni centrum pro
biotechnologické informace je soucasti Narodni lékaiské knihovny USA v arealu americké
agentury National Institutes of Health (NIH, Narodni zdravotni instituty). Centrum bylo
zaloZeno v roce 1988 a sidli v arealu NIH v Bethsedé v Marylandu. V NCBI se soustred’uji
vysledky sekvenaci DNA (GenBank) a registruji védecké clanky (PubMed Central, PubMed).

Reditelem NCBI je David Lipman, zndmy svou ticasti na vyzkumu technologie BLAST, uZivané k
sekvenaci DNA. (zdroj: https://cs.wikipedia.org/wiki/National Center for Biotechnology Information)

Genom viru COVID-19
>MN908947.3 Severe acute respiratory syndrome coronavirus 2 isolate Wuhan-Hu-1, complete
genome — 29 903 pismen

ATTAAAGGTTTATACCTTCCCAGGTAACAAACCAACCAACTTTCGATCTCTTGTAGATCTGTTCTCTAAACGAA
CTTTAAAATCTGTGTGGCTGTCACTCGGCTGCATGCTTAGTGCACTCACGCAGTATAATTAATAACTAATTACTG
TCGTTGACAGGACACGAGTAACTCGTCTATCTTCTGCAGGCTGCTTACGGTTTCGTCCGTGTTGCAGCCGATCA
TCAGCACATCTAGGTTTCGTCCGGGTGTGACCGAAAGGTAAGATGGAGAGCCTTGTCCCTGGTTTCAACGAGA
AAACACACGTCCAACTCAGTTTGCCTGTTTTACAGGTTCGCGACGTGCTCGTAC................ GTGAACAATGCT
AGGGAGAGCTGCCTATATGGAAGAGCCCTAATGTGTAAAATTAATTTTAGTAGTGCTATCCCCATGTGATTTTAA
TAGCTTCTTAGGAGAATGAC

SARS-CoV — velikost virové Castice je cca 70 az 90 nm.

0 5000 10000 15000 20000 25000 30000 bp

E ORF6

ORF1b ORF3a | |IORF7a

oPF1 IS 0 mBE

B | .

ORFla 4405 aa . lOFEF8
CRFlb 2585 aa
=1 1282 aa
ORF3a 275 aa

e o Wuhan-Hu-1 (GenBank MN908947)

ORF& 6laa
ORF7a 121aa
ORF& 121aa
ORF10 419 aa

Zdroj: https://cs.wikipedia.org/wiki/SARS-CoV-2
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Baltimorova klasifikace vira
Skupina IV (ssRNA viry s pozitivni polaritou)
Védecka klasifikace
Realm Riboviria
Rad Nidovirales

Podirad Cornidovirineae

Celed  Coronaviridae
Podceled’ Orthocoronavirinae

Rod Betacoronavirus
Podrod Sarbecovirus
Druh  Severe acute respiratory syndrome-related coronavirus[1]
raz / vnitrodruhovy klad

SARS-CoV

Genom viru HIV-1

>NC_001802.1 Human immunodeficiency virus 1, complete genome — 9 182 pismen

GGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTAGGGAACCCACTGCTTAAGCCTCA
ATAAAGCTTGCCTTGAGTGCTTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTGTTGTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCA
GACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACCTGAAAGCGAA........ACCAG
ATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTAGGGAACCCACTGCTTAAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGC
TTC

Genom viru HIV-2
>KY025539.1 HIV-2 isolate L.LA38 from Senegal, partial genome — 10 221 pismen

TGGAAGGGATGTTTTACAGTGAAAGAAGACATAAAATCTTAGATGTATACTTAGAAAAGGAAGAGGGAATAAT
TGCAGATTGGCAAAACTATACCCAGGGGCCAGGAGTAAGATACCCAATGTTCTTTGGGTGGCTGTGGAAACTA
GTACCAGTAGATATCCCACAAGAGGGGAAGGACACTGAGACTCACTGCTTAATGCACCCAGCAC............. CA
GTGCTTGGCCGGCACTGGGCAGACGGCTCCACGCTTGCTTGCTTAAAAGACCTCTCAATAAAGCTGCCA

K analyze vyskytu sekvenci byla pouZita metoda ,,hrubé sily“. To znamend, Ze probéhlo zpracovani
pismeno (baze) po pismenu (adenin A, guanin G, cytosin C nebo thymin T). Pro zpracovani byla
vyuZita databaze MariaDB (MySQL) a skriptovaci jazyk PHP.
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Prostredi databaze

Analyza genomu viru COVID-19

4 =<

.4 Local Sorbon

; information_schema
mysqgl

performance schema
sys

- virus_genom

I hiv_1_in_covid1s
T hiv_z_in_covid1a
’ l- mers_in_covidl9
‘ l- sars_in_covidl9

’ I- sql_dotaz

Skripty v jazyce PHP

Ef Mazew

B Hostitel: 127.0,0.1 | Databdze: virus_genom | ™ Tabulka: virus Data | > Dotaz* | - Dotaz #4+ xl P> Dotaz #5* xl "o
wirus_genom . virus: 5 fadkh celkem . Dalsf . Zaobrazit vEe. | W fazen W Zdrojové sloupce (4i4)
| description | dna |

176,0KiB

93,4 MB
140,3 ME
80,0 MiE
239,0 MIB
233,4 MiB
16,0KE

oW N

id | virus_name
SARS-Cov-2

HIV-1
HIV-2
SARS
MERS

fhome/tresnak/php_skripty/aenom

[
= search_fdna

EM| run_genom

o redukce_fdna

generator_fdna

php
sh

php

Wwiuhan seafood market pneumonia virus genome as...
LoCUS MC_001802 9181 bp ss-RNA  line...
k025539, 1 HIV-2 isolabe LAZE from Senegal, partial ...
(MULLY

MGIE7421.1 Middle East respiratory syndrome-relate. ..

ATTARAGGTTTATACCTTOCCAGGTAMCARACCAACCAA,. .,
EETCTCTCTRGETTAGACCAGATCTGAGCCTGEGEAGCTCT...
Ti TETTTTACAGT: ATARRATCT...
ATATTAGGTTTTTACCTACCCAGGAARMGCCAACCAACT,
GATTTAAGTGAATAGCCTAGCTATCTCACCCCCTCTCET.

<DIR> 23.3.202013:22:46
11K 22.3.202023:21:31 -
10K 22.3.2020323:27:38 -
11K 24.3.202013:39:48 -

22.3.202022:02:10

Analyza zaméfena na hledani sekvenci viru HIV-1 ve viru COVID-19 (SARS-CoV-2).

id fdns
899945 ATGTGTAAAATTAA

id fdns
187435 AAATTGGATGACA
260200 AGACAAGGAACTG
412639 ATGGACAGTACAG
419254 TGTCAATGACATA
460120 TTAAAAATCTGAA
493342 CTTAGTGAAATTA
544939 ACACAAAGGAATT
900091 TGTGTAAAATTAA
1171306 GAAGAAGAAGGTG

id fdns
135102 GCAGCCATGCAA
156270 CAGGAACAAATA
187581 AATTGGATGACA

number  occurrence
14 YES
number occurrence
13 YES
13 YES
13 YES
13 YES
13 YES
13 YES
13 YES
13 YES
13 YES
number  occurrence
12 YES
12 YES
12 YES
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Analyza genomu viru COVID-19

id fdns number  occurrence
187875 TTGGATGACAGA 12 YES
260346 GACAAGGAACTG 12 YES
327966 AATTTCAAAAAT 12 YES
380298 CAAAAATCTTAG 12 YES
412785 TGGACAGTACAG 12 YES
419400 GTCAATGACATA 12 YES
449388 TCAAAAGACTTA 12 YES
460266 TAAAAATCTGAA 12 YES
480846 TACAAAAGGAAA 12 YES
483933 CATGGTGGACAG 12 YES
493488 TTAGTGAAATTA 12 YES
545085 CACAAAGGAATT 12 YES
723690 CTGTTTTTCAGA 12 YES
732069 GTGTGAATATCA 12 YES
740742 CATTAATAACAC 12 YES
900237 GTGTAAAATTAA 12 YES
955656 GTACAATGTACA 12 YES
1003872 GAAATAATAAAA 12 YES
1171452 AAGAAGAAGGTG 12 YES

RozlozZeni fragmenti genomu viru HIV-1 v genomu viru COVID-19

length_fdan number_of_sequences

14 1
13 9
12 22
11 80
10 335
9 1062
8 2527
7 3351
6 1546
5 240
4 148
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Analyza zaméfena na hledani sekvenci viru HIV-2 ve viru COVID-19 (SARS-CoV-2).

id fdns number  occurrence
614412 GCTTTAAGGCATTTTGA 17 YES

id fdns number  occurrence
614508 CTTTAAGGCATTTTGA 16 YES

id fdns number  occurrence
614604 TTTAAGGCATTTTGA 15 YES

id fdns number  occurrence
302942 AAAAAGGACAAAAA 14 YES
614700 TTAAGGCATTTTGA 14 YES

id fdns number  occurrence
303038 AAAAGGACAAAAA 13 YES
323117 CAGTGAACAATGC 13 YES
427295 TTAATGTTATAGT 13 YES
474340 AGGCAAACAGCAC 13 YES
564065 TCCTGCTGCAAAT 13 YES
614796 TAAGGCATTTTGA 13 YES
715579 TATGAGGTTTAGA 13 YES
864183 CCAGAGAAGAAAC 13 YES

RozloZeni fragmenti genomu viru HIV-2 v genomu viru COVID-19

length_fdan number_of_sequences

17 1
16 1
15 1
14 2
13 8
12 29
11 95
10 313
9 1062
8 2665
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length_fdan number_of_sequences

7 3768
6 1904
5 361
4 100

Kontrolni skupinou byl genom viru SARS a MERS

RozloZeni fragmentl genomu viru SARS (AY274119.3 Tor2) v genomu viru COVID-19

length_fdan number_of_sequences
96
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76
75
74
73
72
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length_fdan number_of_sequences
71
70
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66
65
64
63
62
61
60
59
58
57
56
55
54
53
52
51
50
49
48
47
46
45
44
43
42
41
40
39
38
37

© © © © 0 o Ul Ul Ul Ut U1l Ul A B A W NINDNMNDNMNMNMNMNDNNDN

N N R el e e e e el
U N O O 0 Ul Ul AN NN

Verze 1.2



Analyza genomu viru COVID-19

length_fdan number_of_sequences

36 29
35 35
34 37
33 37
32 45
31 45
30 47
29 56
28 58
27 62
26 74
25 76
24 82
23 108
22 114
21 119
20 158
19 164
18 171
17 229
16 244
15 272
14 392
13 438
12 542
11 919
10 1689
9 3854
8 7793
7 8016
6 2987
5 400
4 100
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RozloZeni fragmentd genomu viru MERS (MG987421.1, NL140455) v genomu viru
COVID-19

length_fdan number_of_sequences

32 1

31 1

30 1

29 1

28 1

27 1

26 1

25 1

24 1

23 1

22 2

21 2

20 3

19 4

18 4

17 5

16 6

15 12
14 27
13 50
12 135
11 414
10 1302
9 3898
8 8814
7 10466
6 4605
5 712
4 101
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Kapsidovy protein gp120
Zdroj: https://www.ebi.ac.uk/ena/data/view/A AF69492

Protein umoznujici velmi rychly priunik do epitelialnich bunék dychaci soustavy. Pravé tento
protein je odpovédny za jiné chovani viru a jeho Sifeni kapénkovou infekci a enormni
nakazlivost.

T Sequence: AF236859.1
&% Taxon: Taxon:11676
=+ InterPro IPR000777, IPR036377
- UniProtKB/ QYIZE4
TrEMBL

Kompletni sekvence proteinu GP120 — 1365 pismen

>SENA|AAF69492 | AAF69492.1 Human immunodeficiency virus 1 partial gp120
GTTCCTGTGTGGAGAGATGCAGATACCACCCTATTTTGTGCATCAGATGCCAAATCACATGTGACAGAAGCACACAATGTCTGGGCCACACATGCCTGTGTAC
CCACAGACCCCAACCCGCAAGAAATACACCTGGAAAATGTAACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATAACATGGTAGAGCAGATGCAGGAGGATGTAATCAG
TTTATGGGAGCAAAGTCTAAAGCCATGTGTAAAGTTAACTCCTCTCTGCGTTACTTTAAATTGTACCAATGCTAATTTGACCAATGCTAATTTGACCAATGCT
AATAACATAACCAATGTAGAAAATATAACAGATGAGGTAAGAAACTGTTCTTTTAATGTAACCACAGACCTAAGAGATAAGCAGCAGAAGGTCCATGCACTTT
TTTATAGGCTTGATATAGTACAAATTAATAGTAAGAATAGTAGTGATTATAGGTTAATAAATTGTAATACTTCAGTTATTAAGCAGGCTTGTCCAAAGATATC
CTTTGATCCAATTCCTATACATTATTGTACTCCAGCTGGTTATGCGATTTTAAAGTGTAATGATAAAAATTTCAATGGGACAGGGCCATGTAAAAATGTCAGC
TCAGTACAATGCACACATGGAATTAAGCCAGTGGTATCAACTCAATTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAAGAGATAATAATCAGATCTGAAAATCTC
ACAAACAATGTCAAAACCATAATAGTGCACCTTAATAAATCTGTAGAAATCAATTGTACCAGACCCTCCAACAATACAAGAACCAGTATAACTATAGGACCAG
GACAAGTATTCTATAGAACAGGAGACATAATAGGAGATATAAGGAAAGTATCTTGTGAGCTTAACGGAACAAAATGGAATGAAGTTTTAAAACAGGTAAAGGA
AAAATTAAAAGAGCACTTTAATAAGAACATAAGCTTTCAACCACCCTCAGGAGGAGATCTAGAAATTACAATGCATCATTTTAGTTGTAGAGGGGAATTTTTC
TATTGCAATACAACACAACTGTTTAATAATACTTACAGTAATGGCACTATCACACTTCCATGCAAGATAAAGCAAATTATAAACATGTGGCAGGGAGTAGGAC
AAGCAATGTATGCTCCTCCCATCAGTGGAAGAATTAATTGTTTATCAAATATTACAGGGTTGCTATTAACAAGAGATGGTAATAATGGGACCAATGAGACCTT
TAGACCTGGAGGAGGAAATATAAAGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATGTAAAGTAGTACAAATTGAACCACTAGGAATAGCACCCACCAGGGCAAAG
AGAAGAGTGGTGGAGAGAGAAAAAAAA

Overview F——Forward strand 1,265 bp g
‘Features +—Forward strand—————————— 1365 pp——————————————————————————————— -
m:-:-:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:—:q
1bp 1,365 hp

Source

“Hurnan immunodeficiency wirus 1

A e e e e s e e 0 e e e e N e e iy
Cenes fgp120

e T e e e e .
Cos Lgpl20

Po provedeni transkripce pomoci Transcription and Translation Tool (DNA - RNA - protein)
na stankach http://biomodel.uah.es/en/lab/cybertory/analysis/trans.htm vznika docela slozity
protein.

Protein je sloZeny z jednotlivych aminokyselin. Podle zdroje
https://cs.wikipedia.org/wiki/Aminokyselina existuje 23 aminokyselin, které jsou znaceny pismeny
GAVLLDNEQRKHES,TY,WM, C,P, 21(SeCys), 22 (Pyl) a 23 (f-Met).
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GP 120 - seznam aminokyselin

VPVWRDADTTLFCASDAKSHVTEAHNVWATHACVPTDPNPQEIHLENVTENFNMWKNNMVE
QMQEDVISLWEQSLKPCVKLTPLCVTLNCTNANLTNANLTNANNITNVENITDEVRNCSENVT
TDLRDKQQKVHALFYRLDIVQINSKNSSDYRLINCNTSVIKQACPKISFDPIPIHY CTPAGYAILK
CNDKNFNGTGPCKNVSSVQCTHGIKPVVSTQLLLNGSLAEEEHIRSENLTNNVKTIIVHLNKSV
EINCTRPSNNTRTSITIGPGQVFYRTGDIIGDIRKVSCELNGTKWNEVLKQVKEKLKEHFNKNIS
FQPPSGGDLEITMHHFSCRGEFFYCNTTQLENNTYSNGTITLPCKIKQIINMWQGVGQAMYAPP
ISGRINCLSNITGLLLTRDGNNGTNETFRPGGGNIKDNWRSELYKCKVVQIEPLGIAPTRAKRRV
VEREKK

Analyza zaméfena na hledani sekvenci GP120 ve viru COVID-19 (SARS-CoV-2).

id fdns NUMBER occurrence
84983 GTGAGCTTAACGGA 14 YES

id fdns NUMBER  occurrence
13008 GAAAATGTAACAG 13 YES
85079 TGAGCTTAACGGA 13 YES

id fdns NUMBER occurrence
13104 AAAATGTAACAG 12 YES
56269 AAATTTCAATGG 12 YES
85175 GAGCTTAACGGA 12 YES
63350 TCAACTCAATTG 12 YES
96621 TGCATCATTTTA 12 YES

id fdns NUMBER occurrence
13200 AAATGTAACAG 11 YES
56365 AATTTCAATGG 11 YES
1269 AGATGCAGATA 11 YES
85271 AGCTTAACGGA 11 YES
63252 ATCAACTCAAT 11 YES
99045 ATTTTTCTATT 11 YES
63446 CAACTCAATTG 11 YES
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id fdns NUMBER occurrence
84689 CTTGTGAGCTT 11 YES
14170 GAAAATTTTAA 11 YES
96717 GCATCATTTTA 11 YES

id fdns NUMBER occurrence
1365 GATGCAGATA 10 YES
2917 TATTTTGTGC 10 YES
13296 AATGTAACAG 10 YES
14266 AAAATTTTAA 10 YES
14460 AATTTTAACA 10 YES
21444 CTAAAGCCAT 10 YES
29592 GCTAATAACA 10 YES
31144 ATGTAGAAAA 10 YES
32211 ATAACAGATG 10 YES
34636 CTTTTAATGT 10 YES
38904 CATGCACTTT 10 YES
39001 ATGCACTTTT 10 YES
40262 TAGGCTTGAT 10 YES
41426 AGTACAAATT 10 YES
41620 TACAAATTAA 10 YES
49283 GATATCCTTT 10 YES
51126 CCTATACATT 10 YES
54327 ATTTTAAAGT 10 YES
55685 TGATAAAAAT 10 YES
56461 ATTTCAATGG 10 YES
58789 AAAATGTCAG 10 YES
63542 AACTCAATTG 10 YES
66452 AGAAGAAGAG 10 YES
74018 AGAAATCAAT 10 YES
80032 AAGTATTCTA 10 YES
84785 TTGTGAGCTT 10 YES
85367 GCTTAACGGA 10 YES
95746 AAATTACAAT 10 YES
96813 CATCATTTTA 10 YES
98947 AATTTTTCTA 10 YES
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id fdns NUMBER occurrence
99141 TTTTTCTATT 10 YES

RozloZeni fragmenti genomu proteinu GP v genomu viru COVID-19

length_fdan number_of_sequences

14 1
13 2
12 5
11 10
10 31
9 129
8 345

Sifeni koronaviru mtiZze napomahat znecisténi ovzdusi

Zdroj: 28. 3. 2020 www.novinyk.cz

Sifeni koronaviru, kterym se po celém svété nakazilo vice nez 600 tisic lidi, miZe souviset se
zneCiSténim ovzdusSi. Vyplyva to ze studie publikované italskymi védci, o které informoval list The
Economist. Odbornici se domnivaji, Ze virus SARS-CoV-2 se miZe prenaset i za pomoci prachovych
castic.

Tym chemika Leonarda Settiho z univerzity v severoitalské Boloni se snaZil vyzkoumat, proc se virus
Sifi mnohem rychleji na severu Italie - konkrétné v industrializované Padské niZiné - neZ v jinych
Castech zemé. Odbornici zjistili, Ze denni bilance potvrzenych pripadt nakazy v severni Italii tzce
souvisi s urovni zneCisténi, coZ mizZe mit dva rizné divody. Jejich hypotéza se kloni k vysvétleni, Ze
pevné prachové castice v ovzdusi mohou virus prenaset na svém povrchu. V Padské niZiné je téchto
castic podstatné vice neZ ve zbytku zemé.

Védci vychazeli z predchozich studii, které uvadéji, Ze se podobnym zptisobem mohou $iFit i jiné viry -
jako napriklad ty zptsobujici chfipku, infekce dychacich cest nebo spalnicky.

Studie Settiho tymu jeSté neprosla recenzni fazi mezi jinymi odborniky v oboru. Tato praxe neni vSak u
novych studii ohledné viru SARS-CoV-2 ni¢im nevidanym, poznamenava list. Akademici vychazeji z
predpokladu, Ze pozdrZeni publikace vyzkumt je za soucCasné krize doslova otazkou Zivota a smrti.

I presto existuje Sance, Ze sniZeni mnoZstvi pevnych Castic v ovzdusi prispéje ke zpomaleni Sifeni viru -
podobné jako tfeba dobrovolna socialni izolace, uzavira The Economist.
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Tato informace potvrzuje hypotézu, Ze viry se mohou §ifit na velké vzdalenosti. Diikazem pfenosu
prachovych Castic je napr. pisek ze Sahary nebo prach z Ukrajinskych poli. Pylova zrna se rozpadaji na
Castice o velikosti 50, 100 az 200 nm a jsou unasena na desitky az stovky kilometri. SARS-CoV2 o
velikosti 70 az 90 nm se miZe ve vzduchu volné vznasen a jeho pohyb je pfimo ovlivnén klimatickou
situaci prostiedi ve kterém se nachazi. NejrizikovéjSim prostfedim jsou hromadné dopravni prostredky
(autobusy, vlaky, tramvaje (Saliny), metro, letecka doprava) a prostory s velkou koncentraci lidi
(ndkupni centra, kina, divadla, nemocnice, domovy pro seniory atd.).

Nejvhodnéjsi dezinfekci je pro uzaviené prostory ozon (O;). V domacnostech se doporucuje
provozovat cisticky vzduchu s HEPA filtrem (zachyt castic od 20 nm), UV lampou a ionizaci
(zaporné nabité kyslikové ionty).

Siieni virti v ramci CR a celé Evropy se da predikovat na zakladé povétrnostni situace tj. smér
vétru a jejich rychlost. Diilezita je také znalost téchto parametri v ramci nadmorské vysky.
Diilezitou roli hraje termika atmosféry.

Zaver
Podle provedené analyzy jde jednoznacné konstatovat, Ze virus COVID-19 (SARS-CoV?2) obsahuje
genové fragmenty jak viru HIV-1 tak viru HIV-2. Vyraznéjsi co do délky fragmenti je virus HIV-2.

Otazkou zda fragmenty se nachéazeji v mutageni c¢asti genomu nebo v fidici a tudiZ klicové pro ¢innost
viru neni zatim zodpovézena.

Virus HIV pronikd do bunék prostfednictvim molekuly CD4, ktera se nachazi predevSim na T-
lymfocytech, dale na monocytech, dendritickych a gliovych buikach. PoSkozuje hlavné CD4+
(pomocné) T-lymfocyty, mnozi se v nich, nici je a vyrazné sniZuje jejich mnoZstvi v téle infikovaného
Clovéka.

HIV vyuziva pro prtinik do bunék protein gp120
* gp4l — ¢ast ukotvend v membrane;
* gp120 - cast vycnivajici zevné, pripojena k gp41.

Kdezito COVID-19 napada hlavné Pneumocyt (souhrnné oznaceni pro nékolik typtu plicnich
bunék). Pneumocyty se podileji na stavbé plicnich sklipki (alveol). P¥imo nebo nepfimo zajist'uji
prenos plynii (kysliku a oxidu uhli¢itého) mezi vzduchem v plicich a krvi.

Jednoznacné lze konstatovat, Ze se v COVID-19 nachazi vyrazné fragmenty vztaZené k proteinu
GP120. Bude se jednat o modifikovany protein, ktery umoZiiuje vstup viru do pneumocytyckych
bunék.
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Pro kontrolu jsem srovnal COVID-19 s virem SARS a MERS. Jednoznacné lze konstatovat, Ze virus
COVID-19 je ,bratrem“ viru SARS.

, Virus je presné Sity na Clovéka a je malo pravdépodobné, Ze by vznikl v prirodé. Jedna se hlavné o
regulacni genom, vazby na receptory a proteazu“ — fika MUDr. Jaroslav Svoboda ( Imunolog,
Internista).

Nedostatecné z hlediska osobni ochrany jsou rousky a to jak papirové tak latkové. Virové castice
rouskou projdou jako ,,moucha draténym potem“. Rozmér virové Castice je 70 azZ 90 nm. Ano, kapénky
jsou Castecné rouskou zachyceny, ale to je tak vSe. I respiratory tfidy FFP 3 zachycuji minimalné 99 %
pevnych ¢astic nachéazejicich se ve vzduchu az do velikosti 0,6 pm tj 600 nm. Umist'ovat nemocné do
obrovskych hal pro tisice pacienti je fatalni chyba, ktera zptisobi zvySeni promoreni viry a personal je
daleko vice exponovan (nepomiiZou respiratory FFP3). Je nutné pouziti ochrannych obleki a
celooblicejové masky s vlastnim zdrojem vzduchu.

Nejvhodnéjsi osobni ochranou se jevi respirator FFP3 + rouska + ochranné bryle.
V idealnim pripadé je nutné nemocné izolovat samostatné (viz priloha: e-mailova komunikace s

MZCR).

Dale z(istava nezodpovézeno:
1. Po odeznéni priznaku (vyléceni) zuistava vir COVID-19 v lidském téle?
2. Vytvari se trvalé protilatky? Jevi se, Ze lidské télo si nevytvari trvale protilatky.

3. Je vir COVID-19 chovanim podobny jako virus chripky tj. bude se jednat o sezénni
onemocnéni?

4. Jaké jsou docasné a trvalé nasledky?

5. Ovliviiuje virus COVID-19 funkénost reprodukéni soustavy muzi a Zen? Cinské studie
naznacuji, ze ANO.

Dalsi fakta jsou uvedeny v priloze tohoto dokumentu.
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Priloha

26. 3. 2020 - Koronavirus a Gatesova nadace
Zdroje:

* http://www.zvedavec.org/komentare/2020/03/8251-koronavirus-a-gatesova-nadace.htm

¢ https://journal-neo.org/2020/03/18/coronavirus-and-the-gates-foundation/

Pravdépodobné nikdo nebyl v podporovani a financovani vyzkumu vakcin, zamérenych na boj s
koronavirem, aktivnéjsi, nez Bill Gates a Nadace Billa a Melindy Gatesovych. Od sponzoringu
simulace globalni pandemie koronaviru, ktera byla provedena jen par tydnu pred oznamenim
vypuknuti nakazy ve Wu-chanu, az po financovani mnohych snah korporace prijit s novou
ockovaci latkou na zjevné novy virus - to vSe je spojeno s pritomnosti Gatese. Co to vlastné
znamena?

Musime uznat, Ze Bill Gates ma prinejmensSim véStecké schopnosti. JiZ celé roky tvrdi, Ze prijde
globdlni zabijackd pandemie, a Ze na ni nejsme pripraveni. Gates prednesl 18. bfezna 2015 na
konferenci TED ve Vancouveru projev o epidemiich. Ten den na svém blogu napsal: ,,Pravé jsem kratce
hovofil o tématu, které jsem v posledni dobé hodné studoval - o epidemii. Epidemie eboly v zapadni
Africe je tragédie - v dobé, kdy toto piSu, zemtelo pres 10 000 lidi.“ Gates poté dodava: ,,Ano, tato
epidemie je strasna, ale ta dalSi by mohla byt mnohem horsSi. Svét prosté neni pripraven na to, aby se
vyporadal s takovou nemoci - obzvlasté naptiklad s prudce nakaZlivou chtipkou - ktera by velmi rychle
infikovala velké mnozstvi lidi. Ze vSeho, co by mohlo zabit 10 miliond lidi nebo vice, je zdaleka
nejpravdépodobnéjsi epidemie.“

Ve stejném roce (2015) Bill Gates napsal clanek pro casopis New England Journal of Medicine s
nazvem ,,Pristi epidemie: Lekce z eboly“. Zde hovoril o specialni tfidé 1éciv, ktera ,,daji pacientim fadu
konkrétnich konstruktii, zaloZenych na RNA, které jim umozni produkovat specifické proteiny (vCetné
protilatek). Ackoli je to velmi nova oblast, je to slibné, protoZe je mozné, Ze by mohla byt navrZzena
bezpecna terapie, a mohla by byt pomérné rychle uvedena do vyroby ve velkém méFitku. Zasadn€jsi
vyzkum, a také vyvoj v biotechnologickych spolecnostech, jako jsou Moderna a CureVac, by nakonec
mohly z tohoto pristupu ucinit kliCovy nastroj pro zastaveni epidemii.“ Moderna a CureVac dnes
ziskavaji financ¢ni prostfedky od Gatesovy nadace a jsou na Celnim misté, pokud jde o vyvoj schvalené
vakciny COVID-19, zaloZené na mRNA.

2017 a zaloZeni Koalice pro inovace epidemické pripravenosti (CEPI)

Globalni pandemie nemoci, ktera je podobna chfipce, je ve skuteCnosti néco, na co se Gates a jeho
dobfe dotovana nadace roky pripravovali. V roce 2017 béhem Svétového ekonomického féra v Davosu
zaloZil Gates spolecné s vladami Norska, Indie, Japonska a Némecka, a také s britskou charitativni
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organizaci Wellcome Trust, tak zvanou Koalici pro inovace epidemické pripravenosti. Jejim ucelem,
tak jak bylo zverejnéno, je ,,urychlit vyvoj vakcin, které budeme potfebovat, abychom zabranili Siteni
budoucich epidemii. V té dobé poznamenal, Ze ,,jedna slibna oblast vyzkumu vyvoje vakcin spociva ve
vyuziti pokrokti v genomice ke zmapovani DNA a RNA patogeni a vyrobé vakcin.“ K tomu se jesté
vratime.

Event 201 (simulace pandemie)

Bill Gates a nadace rozjeli v pribéhu roku 2019 na pIné obratky své pandemické scénare. Natocil video
pro Netflix, které mélo aZ straSidelny imaginarni scénar. Ve videu, které je soucasti série ,,Explained”
(,,Objasnéno®), je predstaven trh v Ciné (na némz se zabijeji zvifata), jenZ je plny Zivych i mrtvych
zvirat, kde se objevi vysoce smrtici virus, ktery se Sifi globalné po celém svété. Gates se ve videu
objevuje jako odbornik, ktery varuje: ,,Pokud pfemyslite o tom, co by mohlo pfijit a zabit miliony lidi,
tak pandemie je naSe nejvétsi riziko.“ Rekl, Ze pokud se neud&la nic pro lepsi pfipravu na pandemii,
prijde cas, kdy se svét zaCne ohliZet zpét a prat si, aby v minulosti vice investoval do potencialnich
vakcin. K tomu doslo nékolik tydnt predtim, neZ se svét dozvédél o netopyrech a mokrém trhu se
Zivymi zvifaty v ¢inském Wu-chanu.

V fijnu 2019 zacala Gatesova nadace spolupracovat se Svétovym ekonomickym forem a Centrem pro
zdravotni bezpecnost z prestiZzni Johns Hopkins School of Public Health, aby schvalili tzv. simulaci
,fikéniho®“ scénare, které se zucastnili i predni svétové osobnosti z oblasti vefejného zdravi. Tato
epidemiologicka hra dostala nazev ,,Event 201“.

Jak je popsano na jejich webu, Event 201 simulovala ,vypuknuti nakazy novym koronavirem,
prenaSenym z netopyrd na prasata a poté na lidi, ktery je nakonec prenosny z ¢lovéka na ¢lovéka, coz
vede k vazné pandemii. Patogen a onemocnéni, které zpiisobuje, jsou modelovany pfevazné na SARS,
ale v komunité jej lidé s mirnymi pfiznaky prenasi mnohem vice.“

Ve scénari Event 201 nemoc pochézi z chovu prasat v Brazilii, §ifi se v regionech, kde Ziji lidé s
nizkymi prijmy, a nakonec je z ni epidemie. Nemoc se dal Sifi leteckou dopravou do Portugalska, USA
a Ciny a déle, a 7adna zemé epidemii nezvlada. Ve scénéfi se popisuje, Ze v prvnim roce nebude
dostupna Zadna vakcina. ,,ProtoZe je cela lidska populace nachylna k této nemoci, béhem prvnich
meésicli pandemie se kumulativni pocet pripadti exponencialné navysi, a kazdy tyden se zdvojnasobi.

Scénar poté kon¢i po 18 meésicich, kdy fiktivni koronavirus mad na svédomi 65 miliond umrti.
,Pandemie se zacina snizZovat kvuli klesajicimu poctu lidi, nachylnych k této nemoci. Pandemie by
jinak pokracovala aZ do chvile, neZ by byla vynalezena uc¢inna vakcina nebo dokud by se nenakazilo 80
az 90 procent svétové populace.*

Event 201 - hraci
Stejné tak, jako je zajimavy prorocky fiktivni scénar simulace Event 201 z Tijna 2019, mutzZe byt

zajimavy i seznam ucastniki, pozvanych k ticasti na hfe o imaginarni globalni nakaze.
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Mezi vybranymi ,,hraci“, jak je nazyvaji, byl i George Fu Gao. Profesor Gao je od roku 2017 feditelem
Cinského Centra pro prevenci a kontrolu nemoci. Jeho specializace zahrnuje vyzkum ,prenosu
mezidruhovych vird chripky (host jump)... Také se zajima o ekologii virli, zejména o vztah mezi virem
chripky a stéhovavych ptaki, nebo o trhy s prodejem Zivé driibeZe a ekologii vir,, pochazejicich od
netopyrt, a molekularni biologii.“ Ekologii virt, pochazejicich od netopyri...

Kromé profesora byla v tymu i Avril Hainesova, byvala zastupkyné feditele CIA v dobé Obamova
prezidentovani, ktera pusobila také jako Obamova poradkyné v ramci narodni bezpecnosti. DalSim z
hracti Gatesovy hry byl kontradmiral Stephen C. Redd, Feditel Ufadu pro ochranu a pipravenost
verejného zdravi v Centru pro kontrolu a prevenci nemoci (CDC). Pravé CDC je v centru obrovského
skandalu, protoZe nema k dispozici adekvatni funkcni testovani na onemocnéni COVID-19 v USA.
Jejich pripravenost nebyla v Zadném piipadé chvalyhodna.

Do skupiny jesté patfil Adrian Thomas, viceprezident obrovské 1ékarské a farmaceutické spolecnosti
Johnson & Johnson, provazené skandalem. Thomas je v této spolecnosti zodpovédny za pandemickou
pripravenost, vCetné vyvoje vakcin proti ebole, horecce dengue a HIV. DalSim z tcastnikti byl Martin
Knuchel, feditel krizového oddéleni a managementu obchodni kontinuity ve spoleCnosti Lufthansa
Group Airlines. Lufthansa byla jednou z hlavnich leteckych spolecnosti, kterd béhem pandemické krize
COVID-19 vyrazné omezila lety.

To vSe poukazuje na to, Ze Bill Gates byl velmi posedly moZnosti rozsifeni globalni pandemie, o niz
uvedl, Ze by mohla byt jeSté vétsi, nez timrti zplisobena zahadnou Spanélskou chfipkou v roce 1918, a
jeho varovani trvala nejméné poslednich pét let. Nadace Billa a Melindy Gatesovych se kromé jiného
také podili na financovani vyvoje novych vakcin za pomoci nové a riskantni metody editace geni
CRISPR a dalSich technologii.

Vakciny proti koronaviru

Finance z Gatesovy nadace podporuji vyvoj vakciny na vSech frontach. Biotechnologicka spole¢nost
Inovio Pharmaceuticals v Pensylvanii obdrzela 9 miliont dolar od Koalice pro inovace epidemické
pripravenosti (CEPI), podporované Gatesem, aby vyvinula vakcinu INO-4800, kterd ma byt testovana
na lidech v dubnu, coZ je podezrele rychly Casovy ramec. Kromé toho Gatesova nadace poskytla
nedavno této spolecnosti dalSich 5 milionti dolari na vyvoj patentovaného chytrého zafizeni pro
intradermalni aplikaci nové vakciny.

Navic penize z Gatesovy nadace financuji prostfednictvim koalice CEPI vyvoj radikalni nové oc¢kovaci
metody, znamé jako messengerRNA nebo mRNA.

Spolufinancuji americkou biotechnologickou spoletnost Moderna Inc. v Cambridge, ve staté
Massachusetts, ktera vyviji vakcinu proti novému koronaviru, ktery se poprvé objevil v ¢inském mésté
Wu-chan, nyni nazyvanému SARS-CoV-2. Partnerem této spolecnosti Moderna je americky Narodni
institut pro alergie a infek&ni choroby (NIAID), jenZ je soucasti Narodniho tstavu zdravi (NIH). Séfem
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institutu NIAID je Dr. Anthony Fauci, ktery je zaroven Clenem pracovni skupiny pro koronavirovou
krizi prfi Trumpové administrativé. Na vakciné Fauci-Gates Moderna mRNA-1273 je pozoruhodné
zvlasté to, Ze byla pripravena v fadu nékolika tydnt, nikoli let, a Ze 24. tinora ji obdrZel Fauciho
institut, aby ji testoval pfimo na lidskych pokusnych kralicich, nikoli na mysSich, jak je to bézné. Tal
Zaks, hlavni lékarsky poradce ve spolecnosti Moderna, uvedl: ,Nedomnivam se, Ze testovani na
zvirecim modelu je na kritické cesté k tomu, aby mohlo dojit ke klinickym testiim.“

DalSim pozoruhodnym priznanim Moderny je pravni informace na jejich webovych strankach -
,»Zvlastni poznamka, tykajici se vyhledovych prohlaseni:... Tato rizika, nejistoty a dalsi faktory zahrnuji
mimo jiné:... fakt, Ze nikdy neexistoval komercni produkt, vyuZivajici technologii mRNA, schvalenou
k pouziti.“ Jinymi slovy, zcela neovéreny dopad na lidské zdravi a bezpecnost.

Dalsi biotechnologickou spolecnosti, ktera pracuje s neovérenou technologii mRNA na vyvoji vakciny
pro COVID-19, je némecka spolec¢nost CureVac. Od roku 2015 ziskala CureVac penize z Gatesovy
nadace na vyvoj své vlastni technologie mRNA. Gatesem podporovana Koalice pro inovace
epidemické pripravenosti (CEPI) v lednu udélila vice neZ 8 milionti dolart na vyvoj vakciny mRNA na
novy koronavirus.

K tomuto faktu si pridejte skutecnost, Ze Gatesova nadace a souvisejici subjekty, jako je CEPI,
predstavuji nejvétsi financovatele verejné-soukromého subjektu, znamého jako Svétova zdravotnicka
organizace (WHO), jejiZ soucasny reditel Tedros Adhanom - historicky prvni feditel WHO, ktery neni
doktor mediciny - pracoval cela léta na HIV v ramci Gatesovy nadace v dobé, kdy byl ministrem vlady
v Etiopii. Skutecné vidime, Ze prakticky neexistuje Zadna oblast soucasné koronavirové pandemie, kde
bychom nenasli otisky vSudypfitomného Gatese. Zda je to pro dobro lidstva nebo divod k obavam,
ukaze jen Cas.

25. 3. 2020 - v New Yorku pacientlim s koronavirem podavaji vysoké davky vitaminu C

Zdroj:https://www.novinky.cz/zahranicni/koronavirus/clanek/v-new-yorku-pacientum-s-
koronavirem-podavaji-vysoke-davky-vitaminu-c-40317976

Newyorské nemocnice zkouSi pacienty nakaZené novym koronavirem lécit také za pomoci
nitroZilnich davek vitaminu C. V rozhovoru pro denik New York Times to uvedl lékar Andrew
Weber ze spolecnosti Northwell Health, nejvétSiho provozovatele zdravotnické péce v New Yorku.

Lékari napri¢ New Yorkem pacientim na jednotkach intenzivni péce nitrozilné podavaji davky
vitaminu C, které by mély pomoci v boji s nakazou novym koronavirem.

Weber, jenz je pneumologickym specialistou, svym pacientiim na jednotce intenzivni péce okamzité
podava davku 1500 miligrami vitaminu C, dalsi davky jsou poté opakovany trikrat az Ctyfikrat denné.
KaZda z nich je prFitom aZ 16krat vyssi, neZ je doporuc¢ena denni davka vitaminu C pro dospélého
Clovéka.
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Weber v rozhovoru uvedl, Ze takovy postup je zaloZen na experimentalnich lécbach onemocnéni
COVID-19 v Ciné, kde v poloviné tinora probéhla klinicka studie a¢innosti nitrozilniho podavani
vitaminu C pacientiim s koronavirem.

,Pacienti, kterym byl vitamin C podavan, na tom byli 1épe nezZ ostatni. Obrovsky to pomaha, ale moc se
o tom nemluvi, protoZe obycCejny vitamin C nezni tak zajimave,” uvedl Weber.

Vitamin C je proti koronaviru hojné vyuzivan, zalezi vsak na podavaném mnozstvi, které urcuje
lékar,” fekl Jason Molinet, mluvci spolecnosti Northwell Health. Ta v New Yorku provozuje 23
nemocnic, v nichz se 1é¢i zhruba 700 pacientii nakazenych novym koronavirem. Kolika z nich je
podavan v ramci lécby vitamin C ovSem mluvci neupresnil.

Ve staté New York bylo zatim potvrzeno témér 26 tisic pripadi nakazy novym koronavirem, z ¢ehoz 15

~ews

tisic pfipadt je pravé v nejlidnatéjSim mésté Spojenych stati.

25. 3. 2020 - v USA umoznili lécit tézké pripady Covid-19 plazmou vylééenych

Ve Spojenych statech by se mohli lidé s nemoci Covid-19 1écit plazmou z krve vylécenych. Pouziti
takové plazmy u tézkych pripadii v atery usnadnil americky Federalni Gifad pro potraviny a léky
(FDA), uvedl server NPR. V takové plazmé jsou protilatky na virus, které vyprodukoval
organismus nemocného. Cina uz tuto metodu poutzila v tinoru.

»Za krizové situace ve zdravotnictvi zpiisobené Sifici se epidemii Covid-19 v dobé, kdy se jesté
provadéji klinické testy, usnadnuje FDA pristup k plazmé vylécenych z nemoci Covid-19 pro uZiti
u pacientii s Covid-19 ve vazném stavu a ve stavu ohrozZeni Zivota,“ uvedl arad.

Americké nemocnice Cekaji na souhlas, aby mohly zahgjit infuze plazmy jak u nemocnych, tak ji
pouzit jako docasnou vakcinu u lidi, u nichZ panuje vysoké nebezpeci nakazy. Zatim musi kazdy
jednotlivy pripad pouZiti nadale schvalovat FDA. V krizové situaci, kdy jde o hodiny, vSak lze pouZit i
horkou linku a ziskat souhlas tstné.

»FDA oteviela stavidla,“ uvedl profesor Jeffrey Henderson z Washingtonovy univerzity v St.
Louis, ,,nase instituce spécha, aby byla pripravena stejné jako mnozi jini.“

Federalni urad schvalil pouZiti plazmy od vylécenych lidi poté, co se pro né vyslovil guvernér statu
New York Andrew Cuomo. Predpoklada se, Ze protilatky v plazmé by mohly pomoci pfi 1écbé,
potvrzeno to vSak neni.

I kdyz krevni plazmu od vyléenych darcti pouzila jako prvni uz minuly mésic Cina, stile nelze
povaZovat za ovérené, Ze postup funguje. V nejhorSim ptipadé panuje dokonce hrozba, Ze se stav
nemocnych jeSté zhorsi.
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USA celi prudce se Sirici epidemii Covid-19, v zemi je potvrzeno uz 55 225 tisic pripadii, takze
spojené staty predstihly Spanélsko a maji po Ciné, kde je epidemie na tGstupu, a po Italii nejvice
pripadu. Ve staté New York je 26 tisic nakazenych.

18. 3. 2020 Steve Sweeney: Kubansky Iék by v koronavirové pandémii mohl zachranit
tisice lidi
Zdroj:

¢ https://www.globalresearch.ca/cuban-drug-could-save-thousands-lives-coronavirus-pandemic/

5706643

mohl-zachranit-tisice-lidi/
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Interferon B byl vyvinut uzZ v roce 1986 tymem Centra pro genetické inZenyrstvi a biotechnologii
(CIGB), a téhoz roku byl zatazen do Kubanského zdravotnického systému. Eduardo Martinez oznacil
Interferon B za ,,vlajkovou lod™ kubanské farmaceutické vyroby, ktery byl vyvijen ve spolupraci s
Cinou jako ¢&ast spole¢ného ¢insko-kubanského podniku v rdmci dohody o spolupraci dvou
socialistickych zemi. Eduardo Martinez dodal, Ze Interferon B by mohl byt exportovan i do dalSich
zemi, aby zde pomohl zastavit Sifeni viru a vylécil ty, ktefi uZ onemocnéli. Patfi k 30 1éktim, které k
boji proti nemoci z koronaviru vybrala Cinsk4 narodni zdravotnicka komise.

15. 3. 2020 Milana Calabka

Poprvé jsem zaznamenal informaci o potencialnim léku proti koronaviru COVID-19 od ceského
lécitele Milana Calabka v zaznamu predstaveni Mala Vizita s Jaroslavem Duskem v Divadle Kampa
15.3.2020. Vyklad Milana Calabka byl podepren zcela védeckymi argumenty. Video po nékolika dnech
z ptivodniho odkazu na YouTube zmizelo, ale mnoho lidi si jej nahrélo, takZe je k dispozici i na jinych
mistech. To samé se stalo se zaznamem rozhovoru Milana Calabka v pofadu Kupredu do minulosti.
Vera 27.3.2020 vystoupil Milan Caldbek na radiu Frekvence 1 a ozndmil, Ze na nékolika mistech na
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svété jiZz probéhly experimenty s pacienty nakaZenymi koronavirem, ktefi byli pomoci Antabusu
uspésné vyléceni. I kdyZ je znamo uz vice ucinnych léki, vcetné velkého vyznamu podpory imunitniho
systétmu Vitaminem C, D, draslikem a zinkem, tak Ceské zdravotnictvi slavné predvadi pouze
JEDEN pokus lécby JEDNOHO pacienta americkym experimentalnim pripravkem Remdesivir.
Léky existuji a ceské zdravotnictvi a ¢eskd mainstreamova média to ignoruji. PROC?

Jako doporuceny 1€k, jehoZ Gcinnost je tfeba experimentalné prokazat, se objevil Antabus/disulfiram v
¢inskych odbornych textech jiz 25. ledna 2020. Na mnoha lékatskych institucich po celém svété byl
navrzen pro klinické studie, které jesté nebyly ukonceny. Informace o tom, Ze je schopen 1é¢it MERS a
SARS, které jsou koronaviru podobné, jsou znamy min. od roku 2018.

Disulfiram (INN), znamy téZ pod svym obchodnim nazvem Antabus, je 1ék pouZivany v 1écbé
zavislosti na alkoholu. Novéjsi onkologicky vyzkum se vénuje jeho tcinktim jako mozZného léku proti
rakoviné.

Disulfiram

s rCHg,
chﬁNkS/sYNVCHS
P s
HsC
Obecneé
Systematicky 1-{diethylthiocarbamoyldis
nazev ulfanyl)-N.N-diethyl-metha
nthioamid
Trividlni nazev Antabus
Sumarni vzorec CioHzoMN2Sa
Identifikace
Registracni 97-77-8
cislo CAS
Vlastnosti
Molarni 296,050 933 u
hmotnost
Neni-li uvedeno jinak, jsou pouzity
jednotky S1 a STP (25 °C, 100 kPa).

MNé&ktera data mohou pochazet z datove poloZky.

Uziti Antabusu se kombinuje s Glukonatem méd’natym.
Glukonat médnaty (C,,H,,CuO, ) je médéna sil D kyseliny -gluconic. Je bez zépachu svétle modré

nebo modrozelené krystaly nebo prasek, ktery je snadno rozpustny ve vodé a nerozpustné v ethanolu.
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Rousky a respiratory: Jaké typy jsou skute¢né ucinné a které mohou sSkodit?

Zdroj: https://www.dotyk.cz/magazin/nouzova-sterilizace-rousek-a-respiratoru-20200321.html

Rousky a respiratory byvaji casto laickou verejnosti zaménovany. Pokud jste jiz nakazeni,
nespravné pouzity respirator miize dokonce ohrozit vase okoli.

Respiratory jsou filtra¢ni polomasky na ochranu dychacich cest a méli by je nosit zdravi lidé, aby se
ochranili pred onemocnénim. Dychaci organy chrani pred prachem, koufem a aerosolem (kapalnou
mlhou), ktery se dostava do plic. Respiratory nechrani pred parou a plynem. CoZ je v této dobé
bezpredmétné, jelikoZ se koronaviry dostavaji do dychacich cest aerosolem. Respiratory se skladaji z
riznych filtracnich materiali a samotné masky. Systém klasifikace se déli na tfi tfidy FFP, pficemz
zkratka FFP vychazi z anglického terminu , filtering face piece“ (filtracni maska na tvar).

Ttidy ochrany FFP1, FFP2 a FFP3 poskytuji ochranu dychacich organt pro rtizné koncentrace
skodlivych latek v zavislosti na celkovém uniku a filtraci velikosti ¢astic. Celkovy unik je zptisoben
prichodem filtri a netésnostmi na obliceji a nosu, proto je velmi diilezité, aby respirator tésnil na
koreni nosu a kopiroval anatomické poméry obliceje.

Trida FFP1 — nejniZsi tfida ochrany, filtruji minimalné 80 % pevnych castic nachazejicich se ve
vzduchu az do velikosti 0,6 pm. Jejich pouZiti je bezpecné ve stavebnim a potravinarském primyslu.
Poskytuje ochranu v prostfedi, ve kterych se neocekavaji toxické ani fibrogenni (zmnoZeni plicniho
vaziva) prachy a aerosoly.

Trida FFP2 — stfedni stupeil ochrany, poskytuji ochranu proti pevnym a kapalnym zdravi Skodlivym
prachiim, kouftim, aerosolim a fibrogennim latkam. Zachycuji minimalné 94 % pevnych Ccastic
nachazejicich se ve vzduchu az do velikosti 0,6 pm.
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Trida FFP3 — nejvyssi stupen ochrany proti jedovatym a zdravi Skodlivym prachtim, koufi a
aerosolim. Filtruje karcinogenni a radioaktivni Skodlivé latky a patogeny, jako jsou viry, bakterie a
spory hub. Zachycuji minimalné 99 % pevnych castic nachazejicich se ve vzduchu azZ do velikosti 0,6
pm.

Pokud mate respirator s vydechovym ventilem a chodite s nim mezi lidi, dejte si pfes néj i rousku.
Respirator chrani pouze vés, ale z vydechového ventilu miiZete $i¥it vir do svého okoli!

Rousky

RouSky slouZi k ochrané pred viry a bakteriemi a jsou vyrabény z kvalitnich netkanych textilii.
Hovorovy nazev ,istenka“ je chybny, nebot’ je zapotfebi zakryt nejen tsta, ale také nos. V dnesSni dobé
jsou rousky urcené k jednorazovému pouziti vyrabény pro rtizné lékarské vykony a riiznou biologickou
zatéz. Ucinnost rousky klesa po zvlhnuti — pfiblizné za 2 hodiny. PouZitou rousku lze vyhodit do
smésného odpadu, pripadné spélit. Po tomto ukonu je nutné umyt si diikladné ruce. BohuZel aktualni
epidemiologicka situace si vyZadala nedostatek téchto jednorazovych ochrannych pomiicek.

Pokud disponujete pouze témito rouskami, dodrZujte dobu noSeni dvou hodin a poté rousku stejnym
zplisobem, jako je uveden u respiratort, vydezinfikujte. Nikdy pouZitou rouSku nedavejte do
neprodysného obalu, vydezinfikujte, vysuste a miiZete ji opakované pouzit. Pokud mate velmi tenké
rousky, lze nosit dvé pres sebe. U jednorazovych rouSek chirurgickych/operacnich vyrobenych z
netkanych textilii zavisi na materidli. Nékteré druhy jednorazovych rouSek se v mikrovinné troubé
nevznitily ani po 30minutovém ohfivani. V kazdém pripadé tyto rousky pred vloZenim do mikrovinné
trouby zvlhcete a celou dobu na proces dohliZejte

Rousky vyrobené z papiru vas proti virim neochrani, ale zabrani Sifeni kapénkové infekce smérem do
okoli. TudiZ je mohou nosit zejména nemocné lidé. Papirové rousky nedavejte v Zadném pripadé do
mikrovinné trouby. Po pouziti je nedezinfikujte, ale vyhod’te.

Rousky jsou urcené zejména k ochrané okoli, tedy aby jiz nemocny clovék neSifil nemoc dal
kapénkovou cestou. Pouzitim béZnych rousek se clovék pred nakazou COVID-19 neochrani,
miZe vSak zabranit jejimu dalSimu Sifeni v pripadé, kdy by byl sam jiz infekcni.

Textilni rousky

Prvni chirurg, ktery pravdépodobné zacal pouZivat operacni rouSku, byl Johannes von Mikulicz-
Radecki. Jednalo se o primitivni rouSku vyrobenou z gazy. Operacni rousky se pozdéji vyrabély z
bavlny, stejné tak, jako operacni pradlo a Cepce. Po pouziti se vyvarovaly, Zehlily, sterilizovaly. V
padesatych letech 20. stoleti byly rousky vyrabény z platna ve dvou vrstvach s vloZenou celofanovou
nebo flanelovou vrstvou. Pozdéji se vyrabély rousky ze Sifonu, rouska byla opét dvouvrstva, vrstvy se
vSak pres sebe prekladaly Sikmo, aby se neprekryvaly otvory mezi jednotlivymi vlakny.
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Pokud si vyrabite rousku doma sami, miizete dodrzet jeji dvouvrstvost, jako tomu bylo drive.
Mezi vrstvy muzete vlozit perlan (netkana textilie z 100 % viskozy) nebo filtracni sacek do
vysavace.

Textilni rousku po pouziti vyvarte, je to jedna z nejstarSich a nejucinnéjSich znamych metod
sterilizace. Textilni rousky vyvarujte v hrnci, ktery si vyhradite pouze pro tyto ucely. Ve vrouci
vodé vyvarujte po dobu nejméné pét minut. Po vyvareni rousku nechte uschnout a poté ji z obou
stran preZehlete. Textilni rousku nedezinfikujte chemicky, jelikoZ byste chemické vypary stale
inhalovali. Nevkladejte textilni rousky ani do mikrovinné trouby, mohlo by dojit ke vzniceni.

E-mailova komunikace s MZCR

-------- Preposlana zprava --------
Predmét: Fw: ReSeni karantény nakaZenych osob - naméstek MZCR
Datum: Thu, 19 Mar 2020 14:52:58 +0100
Od: Michaela Minarova <minarova.michaela@vlada.cz>
Komu: compy@seznam.cz

Vazeny pane Tresnaku,

dékuji za Vasi aktivni snahu vyjadrit nazor na soucasnou situaci a navrhnout dalsi
mozna opatreni vedouci k ochrané obcanl pred moznou nakazou. Pan premiér si
velice Vazi Vaseho ndzoru i komentare a dékuje Vam za néj.

Ubezpecuji Vas, ze pan premiér ve spolupraci s ostatnimi ¢leny vlady a dalSimi odborniky v oblasti
epidemiologie této problematice vénuji veskeré Usili a jejich snahou je zavést takova opatreni,
ktera povedou k omezeni Sifeni koronaviru.

Zavérem Vam preji zejména mnoho zdravi a trpélivosti.

S pozdravem

Michaela Minarova

Odbor komunikace Ufadu vlady CR
www.vlada.cz | twitter.com/strakovka | facebook.com/uradvlady
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| od: "Jaroslav Tresnak" <compy@seznam.cz>

| Komu: posta@vlada.cz, verejnost@mzcr.cz

|Datum: 18.03.2020 22:05

| Pfedmét: Re3eni karantény nakazenych osob - naméstek MzZCR

| K rukam pana Prof. MUDr. Roman Prymuly.

| Na zakladé analyzy situace v CLR si vam dovoluji navrhnout nasledujici postup.

| Nakazené osoby je nutné neprodlené izolovat a nedovolit kontakt ani s ¢leny

| rodiny. K tomuto je nutné neprodlené vyélenit ubytovaci komplexy (hotely,
|penziony napr. hotely s velkou ubytovaci kapacitou). V souCasné dobé& jsou stejné
| prazdné.

| Pro¢ hotely (penziony)? Kazdy hotel je vybaven kompletnim zazemim (kuchyné,

| pradelna atd.). Hotelové pokoje jsou vét3inou dimenzované pro dvé az EtyFi osoby.

| v dnesni dobé jsou vybaveny televizi, telefonem, zachodem a sprchou.

| Strava se da v ramci hotelu distribuovat na pokoje a nebo jedinci s lehkym

| prab&hem se mohou stravovat prfimo v hotelové jidelné nebo restauraci. Po

| personalni strance se da lépe zajistit zdravotni péce.

|Na kazdém takovém hotelu bude prfitomen zdravotni pracovnik (vyuziti také

| vojenskych zdravotnikd), ktery v pripadé komplikaci zajisti prevoz pacienta do
| lokalni nemocnice nebo do specializované nemocnice (Homolka, Svata Anna atd).

| Jediné timto zplsobem se da zastavit 3ifeni nakazy. Nenechavejte nakaZené osoby
| domaci karanténé. v Ciné a v Italii se to vymstilo!!!

| Timto ziskate kapacitu tisice karanténnich l0zek a nebudete ohroZovat pacienty a
| zdravotni personal v nemocnicich. Zaroven tim zamezite pohybu nakaZenych osob a
| mizete vytvorit primo u toho odbérova mista. Dale ziskate plnou kontrolu nad

| probihajici pandemii.

| Je tfeba konat. Jak se nam to prehoupne pfes 1 000 oficialné evidovanych
| nakazenych (skuteéné ¢islo 3 000 - 5 000) tak to nezastavime.

| s uctou,

| Ing. Jaroslav Tresnak

| v Kouté 285, Ricany u Brna
| Mobil: 668 960 860
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CRISPR
Zdroj: https://cs.wikipedia.org/wiki/CRISPR

CRISPR jsou segmenty nahromadénych pravidelné rozmisténych kratkych palindromickych repetic
(Clustered Regularly Interspaced Short Palindromic Repeats)[1], jsou to tseky prokaryotické DNA
obsahujici kratké repetice nukleotidli. Kazda z repetic je nasledovana kratkymi segmenty tzv. spacer
DNA, ziskanymi pri predchozich setkanich s prisluSnymi bakterialnimi viry nebo plazmidy.[2]

CRISPR / Cas systém je prokaryoticky imunitni systém, zajiStujici rezistenci vii¢i cizim genetickym
elementtim, jako jsou plazmidy nebo fagy,[3],[4] a predstavuje tedy formu ziskané imunity. Spacerova
DNA tyto exogenni genetické elementy rozpozna a deaktivuje zptisobem analogickym s mechanismem
RNA interference v eukaryotickych organismech.[5] CRISPR lokusy jiZ byly objeveny u priblizné 40%
osekvenovanych bakterii a u 90% archei.[6] Technologie CRISPR interference ma enormni potencial k
uplatnéni, vCetné pozmeénovani lidské zarodecné linie, zvirat (i dalSich organismi) nebo modifikace
gend potravinarskych plodin. Doruc¢enim proteinu Cas9 a prislusné navadéci RNA do buriky, Ize genom
cilového organismu rozstfihnout v jakémkoli poZadovaném misté.[7][8][9] CRISPRy ve spojeni se
specifickymi endonukledzami, urCenymi k editovani genomu ¢i cilené regulaci genti, jiz byly
otestovany v rozlicnych organismech[10]. Z etického hlediska se jevi jako znepokojiva zejména
moznost editace lidské zarodecné linie.[11]

Double stranded viral DNA § ).; 4—1_._11 CAS z
v/

\ //
/ Creation of a novel spacer
Inactivation of viral DNA \
CRISPR Array
=

%ASHI DECE RO =¢00nenendendmndd]
¢WFHITSCFIPIIOH
Targeting of viral DNA R
e P PP
& f
. A\

Cell membrane

/

I/ CASII \
N CAs i 14 Pros &
CAS crRNA i - \_/ i i
complex ; Processed crRNAs i\% CAS I //\

\

Verze 1.2
44


https://cs.wikipedia.org/wiki/CRISPR

Analyza genomu viru COVID-19

Historie

CRISPR je prirozenou soucasti bakterialnich procesiti. Bakterie maji schopnost zaclenovat cizi DNA
a dokonce i ucelné ziskavat poskozenou DNA primo ze svého okolniho prostredi.[12]
Nahromadéné repetice byly poprvé popsany v roce 1987 u bakterie Escherichia coli na Univerzité v
Osace, védcem Yoshizumim Ishinou, v té dobé ovSem jejich funkce nebyla znama.[13] Nezavisle na
tom byly tyto repetice pozorovany také Spanélskym badatelem Franciscem Mojicou v roce 1993[14],
ktery je nazval kratkymi pravidelné rozmisténymi repeticemi (SRSR).[15] V roce 2000 byly podobné
repetice identifikovany u dalSich zastupcti bakterii a archei.[16] Na Mojiciiv navrh byly SRSR roku
2002 prejmenovany na CRISPR.[17][18] Poprvé vyvstalo podezieni, Ze by CRISPR pokusy mohly byt
zodpovédné za zprostiedkovani adaptivni imunity u mikrobti.[19][20] Prace zahrnujici tyto hypotézy
byla prvotné odmitnuta celou fadou vysoce impaktovanych Zurnalti.[21][22][23] Byla objevena fada
gend, asociovanych s CRISPRovymy repeticemi, pojmenovanych Cas, neboli CRISPR-associated
genes (s CRISPRem-asociované geny). Cas geny koéduji nukledzy nebo helikazy, coZ jsou enzymy,
které stfihaji (nukleazy) nebo rozvoliuji (helikazy) dvouSroubovici DNA[24]. V roce 2005, tfi
nezavislé vyzkumné skupiny prokazaly, Ze nékteré DNA spacery z CRISPR lokusu jsou odvozeny z
fagové a extrachromozomadlni DNA, jako jsou plazmidy.[25][26][27] Spacery byly identifikovany
jako fragmenty DNA pochazejici z virt, které jiz dfive napadly danou bakterialni bunku. Ptivod
DNA spacert byl zndmkou toho, Ze by CRISPR/Cas systém mohl hrat roli v adaptivni imunité bakterii.
[28][29] Koonin a jeho tym navrhli, Ze DNA spacery slouZi jako templaty pro transkripci RNA molekul
analogicky systému zvanému RNA interference uplatiovanému v eukaryotickych burikach[30]. V roce
2007, Barrangou, Horvath (odbornici potravinového primyslu v Daniscu) a skupina Moineau na
Université Laval v Kanadé ukazali, Ze 1ze vyuZit spacerovou DNA ke zméné rezistence Streptococcus
thermophilus vici dtoku fagi.[31] V roce 2012 bylo poprvé ukazano, Ze CRISPR miize byt vyuzit
jako nastroj genového inZenyrstvi pro editaci gent v lidské bunécné kulture.[32][33] Od té doby
byl jiZ systém tspéSné vyzkouSen v Siroké Skale organismii od kvasinek (S. cerevisiae),[34] Dania
pruhovaného (D. rerio)[35], octomilky (D. melanogaster),[36] Axolotl (A. mexicanum),[37] hlistice (C.
elegans),[38] rostlin,[39] mysi,[40] opic[41] aZ po lidska embrya[42]. CRISPR byl modifikovan do
podoby programovatelnych transkripcnich faktori, které védciim umoziuji presné zacilit a pak
aktivovat nebo umlcet specifické geny.[43] Nyni jsou jiZ k dispozici knihovny desitek tisic ovérenych
navadécich RNA.[44] Soudni dviir Evropské unie vSak roku 2018 metodu postavil na uroven
GMO.[45]
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